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|. Zakladné udaje o organizacii

1. Kontaktné udaje

Nazov: Ustav molekularnej biologie SAV

Riaditd’: RNDr. Imrich Barak, DrSc.

Zastupca riadi@: Ing. Juraj GaSperik, CSc.
Vedecky tajomnik: MgrCubo$ K'u¢ar, PhD.
Predseda vedeckej rady: Ing. Eva Kutejova, CSc.
Adresa sidla: Dubravska cesta 21, 845 51 Bratigtava
Tel.: 02 5930 7411

E-mail: eva.danakova@savba.sk
http://imb.savba.sk

Nazvy a adresy detaSovanych pracovisk: nie st
Veduci detaSovanych pracovisk: nie su

Typ organizacie: Roztova od roku 1976

2. Udaje o zamestnancoch

TabuPka I.1: Poéet a Struktura zamestnancov

K K
. . do 35 ved.
STRUKTURA ZAMESTNANCOV K rokov prac. F P
M| Z|M]|Z

Celkovy patet zamestnancov 94 8 | 24 88 70,89
Vedecki pracovnici 41 2 5| 20| 21 39 35,91
Odborni pracovnici VS 21 2| 9 19 17,42
Odborni pracovnici US 9 0| 1 9 8,43
Ostatni pracovnici 11 0 1 11 9,13
Doktorandi v dennej forme
doktorandského Studia 13 4 9 10 0
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Taburka I.2: Struktara vedeckych pracovnikov (kmeiovy stav k 31.12.2008)

Rodova Pracovnici s hodnogou Vedecki pracovnici v stugioch
skladba
CSc,,
DrSc. PhD. prof. doc. l. lla. lb.
Muzi 6 14 3 1 10 5 3
Zeny 0 21 0 0 3 12 6

Taburka 1.3: Struktdra pracovnikov podra veku a rodu zo dipca F v tabwke 1.1. zaradenych
do rieSenia projektov (domacich alebo medzinarodny

Veko‘(’r"i‘);;';“kt“ra <30 | 31-34| 35-39| 40-44| 45-49| 50-54| 55-59| 60-64| > 65
Muzi 6 0 4 2 4 2 1 1 4
Zeny 10 5 1 1 10 5 8 1 1

Priemerny vek rieSitd’ov projektov podl'a vySSie uvedenej tabkky:

muzi: 45,2
Zzeny: 43,2

Priemerny vek vSetkych kmaiovych zamestnancov k 31.12.20082,8
Priemerny vek kmeiovych vedeckych pracovnikov k 31.12.20088,3

3. Iné délezité informacie k zakladnym udajom o orgnizacii a zmeny za posledné obdobie (v
zamerani, v organiz&nej Struktire a pod.)

V jani 2008 sa uskutmilo vyberové konanie na obsadenie miesta riéaitéMB. Do vyberového
konania sa prihlasili dvaja kandidati - Prof. Idgzef Timko, DrSc. a RNDr. Imrich Barak, DrSc.
Vyberova komisia utila poradie uchadzav nasledovne ako 1. RNDr. Imrich Bardk, DrSc. a 2.
Prof. Ing. Jozef Timko, DrSc. Po namietkach v pocgrdhého kandidata, P SAV zrusilo vyberové
konanie a vypisalo nové vyberové konanie. V obdmbil. augusta do 30. novembra pésobil ako
riadite’ v zastapeni Ing. Andrej Godany, CSc. V druhom vgbem konani, do ktorého sa
prihlasili ti isti uchadz&, novo zvolena komisia sa zhodla na tom istom giokandidatov ako v
prvom pripade a RNDr. Imrich Barak, DrSc. sa stalym riadité'om UMB SAV od 1. decembra
2008. Vzlitadom na to nastali aj niektorBalSie zmeny. Zastupcom riadite sa stal Ing. Juraj
GaSperik CSc. a vedeckym tajomnikom sa stal Mgbo$ K'G¢ar, PhD. V organizmej Struktire
oddeleni a laboratorii sme navrhli zmeny v Oddelgemomiky a biotechnolégii a v Oddeleni
mikrobialnej genetiky. Tieto oddelenia gdad novej organizmej Struktlry pozostavaju z
nasledovnych laboratorii:

Oddelenie genomiky a biotechnoldégii (veduci: Phof. Jozef Timko, DrSc.):

-Laboratérium genomiky (veduci: Prof. Ing. Jozeiiko, DrSc.)

-Laboratérium biologie prokaryotov (veduci: Ing. dmej Godany, CSc.)
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-Laboratérium biotechnolégii (veduci: Prof. RNDanJTuna, CSc.)

-Laboratérium bioinformatiky (veduci: MgEubo$ K'dcar. PhD.)

-Laboratérium environmentalnej a potravinovej mikdiadogie (vedici: Domenico Pangallo, CSc.)
Oddelenie mikrobialnej genetiky (RNDr. Imrich Bay&kSc.)

-Laboratérium mikrobialnej genetiky (RNDr. ImricraBak, DrSc.)

-Laboratérium molekularnej mikrobiolégie (RNDr. Man FarkaSovsky, CSc.)

Vzhradom na fakt, Ze novo zvoleny riaditBNDr. Imrich Barak, DrSc. ako aj jeho zastupca bol
¢lenmi VR organizacie, a ptd Statitu VR UMB SAV nemézu pds6bi tomto organe, prebehli
dophovacie vdby do VR. Novymiclenmi sa stali Ing. Eva Hostinova, CSc. a Ing. Rhni
Krajcikova, CSc.

Nové vedenie sa tieZ rozhodlo prehodnptiedZenie zmliv vedeckych pracovnikov s Gvézkami a
prehodnotilo uvazky pracovnikov v dochodkovom vekedecka rada sa vyjadrila k ich prispevku
k vedeckej produktivite UMB SAV a na zéaklade tohtwdnotenia riaditétstavu upravil uvedené
zmluvy.
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Il. Vedecka ¢innost’

1. Doméace projekty

TabuPka Il.1: Zoznam doméacich projektov rieSenych v roku2008

STRUKTURA y : : - :
PROJEKTOV Pocet projektov Pridelené financie na rok 2008
A B A
._. .. | organizacia sa
organizacia je miuvne B
nositd’om ) pre
: N podiela na :
projektu fieseni proiekty celkom|organi-
broj Zaciu
1. Vedecké projekty, ktoré
boli v r. 2008 financované 15 3 ZBAéZKOO ZBAéZKOO 73000 Sk
VEGA
2. Projekty, ktoré boli
roku 2008 financované 7 4 POCOOISTE00P 1826000 Sk
APVV **
3. Uéast’ na novych
1 174
vyzvach APVV r. 2008 *** 4 2 8%?<OO S?(OO) 1169000 Sk
4. Projekty rieSené v ramc
SPVV 1 0 0Sk| O0Sk -
5. Projekty centier
excelentnosti SAV 0 1 - - 100000 Sk
6. Vedecko-technické
projekty, ktoré boli v roku 0 0 - -
2008 financovaneé
7. Projekty podporované
Eurépskym socialnym 0 0 - -
fondom
8. Iné projekty (Ustavne,
na objednavku rezortov a 0 1 - - 405000 Sk
pod.)
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TabuPka 11.2: Zoznam doméacich projektov podanych v roku2008

Struktdra projektov Miesto podania A B
organizacia je organizacia sa

nositd’om projektizmluvne podiéa n4

rieSeni projektu

1. U¢ag’ na novych vyzvach APVV

2008 *
2. Projekty vyziev OP SF 2.1., 4 Bratislava 5
5.1. podané r. 2008 ** regiony

3. Projekty vyziev FM EHP ** -

Nazov projektu; Centrum excelentnosti pre ochramyuivanie krajiny a biodiverzitu
Podavate projektu: Ustav krajinnej ekologie SAV
Partneri projektu: Botanicky ustav SAV
Ustav zoolégie SAV
Ustav hydrologie SAV
Ustav molekularnej bioldgie SAV
Chemicky ustav SAV
Univerzita Komenského
Opera&ny program: Vyskum a vyvoj
Stav projektu: Projekt bol schvaleny na financoeanplnej vyske. (Obdrzany akcegng list)

Nazov projektu; Centrum excelentnosti na vyskumiského mozgu
Ziadaté': Neuroimunologicky Ustav, Slovenska akadémia vied
Partneri projektu: Ustav molekularnej biol6giep\Binska akadémia vied
Lekarska fakulta, Univerzita Komenskeho, Bratis
Ustav normélnej a patologickej fyziologie, Sloské akadémia vied
Ustav biochémie a genetiky Zitiohov, Slovenskéa akadémia vied
Ustav experimentalnej farmakologie, Slovenskadgknia vied
Opera&ny program: Vyskum a vyvoj
Stav projektu: Zamietnuty viadom na formalne nedostatky, chybali dokumentyréktsa v
skutainosti posielali, vinnik neznamy.

Nazov projektu: _Centrum pre transhy vyskum v molekularnej medicine (TRANSMED)
Koordinator: Virologicky Ustav SAV
Partneri projektu: Ustav molekularnej biol6gie SAV
Ustav experimentalnej onkologie SAV
Ustav biochémie a fyzioldgie Zivichov SAV
Univerzita Komenského (Lekéarska a Prirodoveddakélta)
Stav projektu: Projekt bol schvaleny na financoeani

Nazov projektu; Centrum excelentnosti pre vyuidittermatnych biomakromolekul v prevencii
ochoreni a pre zlepSenie kvality Zivota

Koordinator: Univerzita Komenského, Prirodovedetakutlia

Partneri projektu: Ustav molekularnej biologie SAV
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Virologicky ustav SAV
Stav projektu: Projekt bol schvaleny na financoeanplnej vyske. (Obdrzany akcegna list)

Nazov projektu: Centrum excelentnosti pre glykomiku

Koordinator: Chemicky ustav SAV

Partneri projektu: Ustav molekularnej biologie S/ABfatislava
Ustav experimentalnej farmakoldgie Slovenskej ékaié vied, Bratislava
Ustav pre vyskum srdca Slovenskej akadémie vieatjgtava
Ustav zooldgie Slovenskej akadémie vied, Bratislav

Stav projektu: Projekt bol zamietnuty Yzadom na forméalne nedostatky (nespravne zviazany).

Medzinarodné projekty uvies’ v kap. IV.
BlizSie vysvetlenie k doméacim a medzindrodnym projdom je v Prilohe ¢&. 2

2. NajvyznamnejSie vysledky vedeckej prace
a) zakladného vyskumu (uvies ¢islo projektu a agentuaru, ktora ho financuje),

A. Objav novych lipidickych a proteinovych nanougiiir v bunkactBacillus subtilisa ich vyuzitie

v bio-nanotechnolégiach

Autori: I. Barak, K. Muchova, N. Pavlendova, D. Kii&ova, D. Mullerova

Membrany su dblezitou gag’ou Struktary buniek vSetkych organizmov. Najdolegiou sdas’ou
membran su fosfolipidy, ktoré su schopné vytvagpecifické - funkné domény. My sme po
prvykrat ukazali pouZzitim najmodernejSich zobrazbsfa technik, Ze fosfolipidy dokadzu vytvéra
Spiraly od polu k polu v bunkadBacillus subtilis Tieto Spiraly s rozpoznavané inhibitorovymi
proteinmi a takymto sp6sobom dokazu radelenie buniek. Poznanie mechanizmov bunkového
delenia na molekulovej Urovni pomaha v pripraveycbvantibiotik, ktoré by dokazali zastévi
delenie a tym rozmnozZovanie choroboplodnych baktémpripaded’alSich proteinov a to konkrétne
sporovych obalovych proteinov Bacillus subtilissme dokazali, Ze izolované z buniek dokazu
vytvara’ samoagregujice sa vrstvy. Tieto vrstvy by mati bysoko &inné v biotechnologickych
aplikaciach ako zaklad na viazanie enzymov, proflda réznych ligandov v presnecanej
Strukture a mali by yyschopné pretirelativne vysoke teploty.

Projekty 6 RP - STREP 013523 NAS-SAP; The Wellcome Tr082829/2/07/2); ESF - BACELL
EuroSCOPE; APVV-LPP-0218-06 (Ustav molekularnejdm)

Vystupy:

l. Barak, K. Muchova, A.J. Wilkinson, P.J. O&rsquliople and N. Pavlendova (2008) Lipid spirals
in Bacillus subtilis and their role in cell divisioMolecular Microbiology 68: 1315-1327. (5.462 -
IF2007)

J.C. Zweers, |. Barak, D. Becher, A.J.M. Driessknh,Hecker, V.P. Kontinen, M.J. SalleF,.
Vavrova, and J.M. van Dijl (2008) Development ofcBlas subtilis as a cell factory for membrane
proteins and protein complexes. Microbial Cell Baeis 7: 10 (3.360 - IF2007).

B. Proteolyticka modifikacifiudského dopaminového transportéra protedzou kalpain

Autori: F. Jursky, V. Franekovéa, M. Béliova

Ludsky dopaminovy transportér reguluje koncentrdopaminu v bazalnych gangliach a je jednym
z proteinov na ktory priamo pdsobi kokain a metéanfién. Okrem toho zmeny v tomto systéme
maju za nasledok Parkinsonovu chorobu a deficielkktincentracie u deti. Podarilo sa nam
dokaza, Ze za patologickych podmienok nadmerne zvySemagéntracie vapnika méze dochétiza
ku odstepovaniwtasti N-terminalnej doményjudského dopaminového transportéra. Odstranenie
tejto domény eliminuje jej viaceré regdte funkcie, a preto predstavuje naruSenie homepstaz
dopaminu v mozgu. Poznatky prispievaju ku ddkaniu mechanizmu chorobnych zmien pri
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poruchach dopaminu a moznosti farmakologickej fi@etencie v tychto procesoch.

Projekty:

VEGA-2/7049/27-Uloha proteazy kalpain vo fyzioldgliycinovych transportérov.
VEGA-2/7050/27-Vplyv proteolytickej modifikacie nproteinoveé interakcie GABA transportéra
GAT-1.

Vystupy:

Franekova, V., Baliova, M., Jursky, F. Truncatiohhmman dopamine transporter by protease
calpain. (2008) Neurochem. Int. 52: 1436-1441.12.91F2007)

C. Identifikacia a charakterizacia jedénej amylomaltazy Borrelia burgdorferi

Autori: S. Janéek, A. Godany a B. Vidova

Alfa-amylazova enzymova rodina tvori v ramci kldsitie glykozidovych rodin klan GH-H, ktory
pozostava z troch rodin GH13, GH70 a GH77. Rodia Gobsahuje prokaryotické a rastlinné 4-
alfa-glukanotransferazy (EC 2.4.1.25). Bioinforrokfi analyza odhalila, Ze hypoteticka
amylomaltdza (MalQ) z genému spiroch&grrelia burgdorferi(BB0166) vyvolavajucej Lymsku
boreliozu obsahuje niekKko aminokyselinovych substitlcii v poziciach, ktosé dolezité a
konzervované vo vSetkych amylomaltdzach z rodiny7GHNajdblezitejSia mutacia sa tyka
funkéného argininu, umiestneného dva zvysky pred katalyn nukleofilom (aspartat), ktory je v
MalQ proteine B. burgdorferinahradeny lyzinom. V snahe potyrdieto unikatne sekvené crty

a overi’ jeho pripadni enzymovu aktivitu, zodpovedajuci @nayén z B. burgdorferi bol
naklonovany a exprimovany Escherichia colia bolo dokazané, Zze rekombinantny protein ma
amylomaltazovi aktivitu. Tieto vysledky prispievaiidaldiemu prefbeniu poznania wahov
medzi Struktdrou a funkciou amylolytickych enzymov.

Projekty:

VEGA-2/0114/08 - Evoltné trendy u amylaz Studované v post-genomickej ére.
VEGA-2/0114/08 - Evolutionary trends in amylasaglgd in the post-genome era.

Vystupy:

Godany, A., Vidova, B., Janecek, S.: The uniqueagide hydrolase family 77 amylomaltase from
Borrelia burgdorferi with only catalytic triad carsed. FEMS Microbiology Letters 284 (2008)
84-91. (2.274 - IF2007)

b) aplika¢ného typu (uvie®’ pouzivatd’a, napr. SME, UOSS a pod.)

Identifikacia, typizacia a potencial prirodnychemokokov

Autori: D. Pangallo, J. Harichova, E. KarelovdFerianc, J. Timko, J. Tia,

Zastupcovia rodiEnerococcusst hojne rozsSirené v prirode a vyama sa predovSetkym dvomi
dolezitymi vlastnogami: su infekné agens a su pouzivané ako efektivne probioti&taréovacie
kultary pre pripravu kvasenych potravin. i prace bolo jednak vyhodnotenie réznych metéd
zalozenych na PCR pre najoptimalnejSiu identifika a typiz&nu stratégiu prirodnych
enterokokov ako i posudenie ich vlastnosti, predtign pritomnog enterocinov, virulefnych
faktorov a rezistencie ¥oantibiotikdm. Prirodné enterokoky boli izolovahi&vne z povrchovych
a zneistenych vod. 166 izolatov bolo zaradenych do syxmdruhov. Zatih ¢co 109 kmeéov
obsahovalo aspiojeden z génov kddujucich enterociny, entA, entBPeent31, entL50AB, len 11
kmeiov bolo pozitivnych pre niektory z virulentnych gén(cylA, gelE, esp), 2 kmene boli
multirezistentné v& antibiotikdm a len 2 kmene boli rezistentné&iveankomycinu. Vysledky
potvrdili vyznam metdd zaloZzenych na PCR pre ididitiu, typizaciu a charakterizaciu
prirodnych enterokokov. NajvhodnejSimi metodamiugazali metody fluorescentnej ITS-PCR,
AFLP a REP-PCR..

Projekty:

(SPVaV SR "Kvalita potravin a bezp®s™, ¢. 2003SP270280E010280E01)

Identification, typing and potentiality of enviroental enterococci

Vystupy:
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Pangallo, D., Drahovska, H., Harichova, J., Karé|dk., Chovanova, K., Aradska, J., Ferianc, P.,
Turna, J., Timko, J., Evaluation of different PCR-lwhapproaches for the identification and typing
of environmental enterococci. In ANTON LEEUW INTG ISSN 0003-6072, Vol. 93 (2008), p.
193-203, (1.547 - IF2007)

Pangallo, D., Drahovska, H., Harichova, J., Karélok., Chovanova, K., Ferianc, P., fay J.,
Timko, J., Assessment of environmental enterocdiasterial antagonism, pathogenic capacity and
antibiotic resistance. In ANTON LEEUW INT J G. ISS903-6072, Vol. 94 (2008), p. 555-562,
(1.547 - IF2007)

¢) medzinarodnych vedeckych projektov (uvie® zahraniéného partnera alebo medzinarodny
program)

Charakterizacia génu smpA kdédujuceho maly membnatipgprotein uSalmonella typhimurium
Autori: J. Kormanec, D. Homerova, Rezuchova, H. Skovierova

Charakterizovali sme jeden z génov, smpA, zavisifich sigma faktore RpoE ®almonella
typhimurium Charakteizovali sme jeho expresiu a identifikowlMa promotory, z ktorych jeden
sbol zavisly na RpoE. Pripravili sme d&lg mutant v tomto géne a zistili sme, Ze je citlivy
niektoré stresove faktory a vyrazne atenuovany samymodeli¢o naznailo doélezitu ulohu tohto
génu v integrite bunkového obalu a patogeniciteetdrivysledky su délezité pre pochopenie
prepojenia odozvy na stresové podmienky s patogeuis. typhimurium.
Projekty:APVT-51012004, Agentara pre podporu vyskumu a ya/vo

Vystupy:

1, Lewis, C., Skovierova, H., Rowley, G., Rezuchdva Homerova, D., Stevenson, A., Sherry, A.,
Kormanec, J., Roberts, M: Small outer membraneplipiin, SmpA, is regulated by ?E and has a
role in cell envelope integrity and virulence oflrBanella enterica Serovar Typhimurium.
Microbiology-SGM 154 (2008) 979-988. (3.110 - IFZ00

d) zamery naéerpanie Strukturalnych fondov EU v d’al$ich vyzvach

UMB mé zamer zapdjisa do vyzvy OPVaV-2008/4.2/01-SORO "Podpora aphikeého vyskumu,
vyvoja a transferu technolégii pre Oparg program Vyskum a vyvoj, Priorithn4 os 4: Podpora
vyskumu a vyvoja v Bratislavskom kraji, Opatrenie 4.2: Prenos poznatkov a technoldgii
ziskanych vyskumom a vyvojom do praxe v Bratislavskkraji" Agentary Ministerstva Skolstva
SR pre Strukturalne fondy EU ako i novej vyzvy, ritana by pokratovanim uz schvaleného
projektu "Centrum excelentnosti pre ochranu a waudie krajiny a biodiverzitu" vyzvy OPVaV-
2008/4.1/01-SORO tejto agentury.

UMB ma& zamer zapdjisa aj do novej vyzvy Agentlry Ministerstva $ko#s®R pre Strukturalne
fondy EU pre Opekmy program Vyskum a vyvoj, Prioritna os 3: Infrasiira vyskumu a vyvoja
v Bratislavskom kraji, alebo Prioritna os 4: Podpayskumu a vyvoja v Bratislavskom kraji,
s cidom vybudovania) Centra excelentnosti pre Strukiwr&ioldgiu.
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je vysledok délezity pre rozvoj vedy, pre spiod®’ a i. NepouZivajte vysoko odborné terminy,
neStandardné skratky. Text musk¥ layozumitény pre citate/ov mimo daného odboru. Na konci
textu v novom riadku (tiez mimo rozsahu 15 riadko&/te anglicky nazov vysledku.

Odportrame uprednostrii témy, ktorych rieSenie v r. 2008 vyustilo do zavefri vSetkych
vysledkoch uv&e, ak sa dosiahli v spolupraci s VS (ktorou).

O anglicky preklad textu vybranych vysledkov paemae po redalnej Uprave slovenského textu.
V Sprave ocinnosti SAV sa uvadza mensSicebreprezenténych vysledkovDalSie m6zu by
uvedené ako strmé anotacie (nazov, autori).



Sprava o einnosti organizacie SAV

3.Vedecky vystup(bibliografické udaje vystupov uviés Prilohe €. 3)

Taburka 11.3: Zoznam publikécii a edicii

Pocet v r. 2008

PUBLIKA CNA A EDICNA CINNOST a doplnky z r.
2007

1. Vedecké monografie vydané v domécich vydavdvach 1
(AAB, ABB, CAB)
2. Vedecké monografie vydané v zahratinych vydavatd’stvach 1
(AAA, ABA, CAA)
3. Odborné monografie vydané v domacich vydavarstvach
(BAB) 1
4. Odborné monografie vydané v zahrarénych vydavatd’stvach
(BAA) 0
5. Kapitoly vo vedeckych monografiach a vysokoskoléebniciach vydané v 5
domacich vydavatd&stvach (ABD, ACD)
6. Kapitoly vo vedeckych monografiach a vysokosSkoléebniciach vydané v 3
zahrani¢nych vydavatd’stvach (ABC, ACC)
7. Kapitoly v odbornych monografiach vydané v doméch vydavatd’stvach 0
(BBB)
8. Kapitoly v odbornych monografiach vydané v zahrai¢nych 0
vydavatd’stvact (BBA)
9. Vedecké prace asopisoch evidovanych
a/ v Current Contents
(ADC, ADCA, ADCB, ADD, ADDA, ADDB, CDC, CDCA, CDCBCDD 25
,CDDA, CDDB)
b/ v inych medzinarodnych databazach 1
10. Vedecké a odborné prace v ostatnyalasopisoch
(ADE, ADEA, ADEB, ADF, ADFA, ADFB, CDE, CDEA, CDEBCDF, CDFA, 3
CDFB, BDEA, BDEB, BDFA, BDFB)
11. Vedecké a odborné prace v zbornikoch (konferénych aj
nekonferenénych, vydanych tlafou alebo na CD)
a/ recenzovanych 4
(AEC, AED, AFA, AFB, AFBA, AFBB, BEC, BED, CEC, CED
b/ nerecenzovanych 60
(AEE, AEF, AFC, AFD, AFDA, AFDB, BEE, BEF)
12. Vedecké a odborné prace v zbornikoch rozSireny@abstraktov 0
(AFE, AFF, BFA, BFB, BFBA, BFBB)
13. Recenzie vedeckych prac vo vedeckyehsopisoch 0
(EDI)
14. Vydané periodika evidované v Current Contents 1
15. Ostatné vydané periodika 1
16. Vydané alebo editované zborniky z vedeckych pojati 0
(FAI)
17. Vysokoskolskeé @ebnice a webné texty 1
(ACA, ACB)
18. Vedecké prace uverejnené na internete 1
(GHG)
19. Preklady vedeckych a odbornych textov 0
(EAJ)
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Taburka 11.4: Vedecké recenzie, oponentury a prednasky

Pocet v r. 200§
a doplnky z .
2007
VyZiadané recenzie rukopisov monografii a vedeckycprac v zahraniénych 60

¢asopisoch, prispevkov na konferencie s medzinarodno U¢ast’ou
oponovanie grantovych projektov

Prednasky a vyvesky na vedeckych podujatiach s mirB0% zahrani¢noy 61
uéast’ou
Ostatné prednasky a vyvesky 7

TabuPka 11.5: Ohlasy

OHLASY Pocet v r. 2007 Doplnky za r. 2006
Citacie vo WOS (1.1, 2.1) 405 0
Citacie v SCOPUS (1.2, 2.2) 5+ 405 z WOS 0
Citacie v inych citaénych indexoch a databazach

©, 10) 0 0

Citacie v publikaciach neregistrovanych v
cita¢nych indexoch (3, 4)
Recenzie a umelecké kritiky (5,6,7,8)

Zoznam pozvanych prispevkov na medzinarodnych konfenciach:
Autor/autori, nadzov prispevku, konferencia, v pdi@apublikovania uvigs prameé. Ak boli
prispevky publikované, su &g’ou Prilohy¢. 3, kategoria (AFC, AFD, AFE, AFF, AFG, AFH)

1. Barak, I, Chromikova, Z Muchova, K, Pavlendova, N.Compartment specific gene expression
during differentiation of Bacillus subtilis. RNAwb Biologicka konference nejen o RNA, Praha,
Czech Republic, 28 Nov 2008. (invited lecture)

2. Barak, |, Muchova, K, Pavlendova, N.Chromikova, Z. Bacterial cell division - how the cell
finds its center. XXI. biochemicky sjezd, Ceske Bjatice, Czech Republic, 14-17 Sep 2008.
(invited lecture)

3. Bilikova, K., Simuth, . Nové kritérium hodnotenia kvality medu. XVI. Meadarodna
konferencia vynalezcov a zlepSovate vo \elarstve, Bratislava, Slovakia, 17-19 Oct 2008.
(invited lecture)

4. Bukovska, G.The analysis of bacteriophage BFK20 genome. XB¥dchemicky sjezd"SSMB,
Ceské Budejovice, Czech Republic, 14-17 Sep 2008itéd lecture)

5. Farkasovsky, M.Structural insight into the septin filament asbgmXVI. Cytoskeletarni klub,
Vranovska Ves, Czech Republic, 14-16 May 2008.itg@aviecture)

6. Godany, A. Vidova, B.: Variabilita povrchovych proteinov Streptococcusalagtiae.
Bezpe&nog’ a kvalita surovin s potravin lll. Vedecka konferiana medzinarodnowas’ou spojena

s b.vyra&im vzniku FBP SPU v Nitre , Nitra, Slovakia, 31 JanhFeb 2008. (invited lecture)

11
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7. Janecek, SClassification and characterization of the alphaylase family. 2008 Agricultural
Biotechnology Symposium, Seoul, Korea, 26-27 SdjB2(nvited lecture)

8. Simuth, J. Bilikova, K.: Multifunctionality of Native and recombinant Peats of Honeybee
Royal Jelly: Assumptions for Application in Pharma@nd World Conference, Celebrating the
100th Anniversary of the Nobel Prize Award to PRuatlich, Nurnberg, Germany, 3-5 Oct 2008.
(invited lecture)

9. Simuth, JBilikova, K.: The Physiological Potential of Proteins and Rigstiof Honeybee

Royal Jelly. 2nd National Apitherapy Congress, Eapd Workshops with International
Participation, Apitherapy and Apipuncture, lasi-24 Nov 2008, Rumunsko, Congress
Proceedings, p.1@nvited lecture)

10. Urbanikova, L.Protein as the main variable in crystallizati6EBS Advanced Crystallization
Course, Nové Hrady, Czech Republic, 3 Oct - 10 20@8. (invited lecture)

6. Patentova a licetina ¢innost’

a) Vynalezy, na ktoré bol udeleny patent v roku&00
nemame

b) Vynélezy prihlasené v roku 2008:
nemame

c) Predané licencie:
nemame

d) Realizované patenty:
nemame

7. Komentare k vedeckému vystupu a iné délezité infmacie k vedeckym aktivitam
pracoviska

Ustav sa dlhodobo orientuje na prezentovanie viekedvedeckej¢innosti v kvalitnych
zahrantnych periodikach s vyssim IF. Vysledkom su kvalim@ce publikované v prestiznych
medzinarodnyclEasopisoch, péom priemerny IF2007 naSich 24 karentovanych publikZa rok
2008 bol 2,934.

Ustav méa snahu neustéle vysielschopnych vedeckych pracovnikov nackpvé zahraminé
vedecké pracoviska, na dlhodobejSie stdze v priemmer dva roky. Nastava vSak problém s
nahlasovanim fyzicky pritomnych pracovnikag sa nasledne odzrikage s neudrzateog’ou
mzdovych prostriedkov. Ustav sa snazi pripfapodmienky aj pracovnikom, ktory dlhodobo
pracovali v poprednych zahr&nijch vedeckych laboratériach a prejavili zaujemveatit’. Je to
vSak pomerne zloZity procesdee Ustav ma limitované pracovné miesta.

Pracovnici Ustavu vyvinuli zgaé Usilie pri ziskavani mimo akademickych prosi@dzapajanim
sa do projektov narodnych agentar, do mnohych Jeaéc programov podporovanych EU a
projektov financovanych zahraniymi agentirami akdhe Wellcome Trust Ve’kej Britanie.

Ustav podal navrh na vybudovanie vyskumnych ceti@r Centrum molekularnej biotechnoldgie
(CMB) a v rdmci programu Strukturalnych fondov plodasledovné projekty ako partnerska
organizacia:

1. Hlavny riesit& NiU SAV - (nevybrany) Centrum excelentnosti preskgmludského

mozgu

2. Hlavny riesité ChU SAV - (nevybrany) Centrum excelentnosti prgkghiku

3. Hlavny riesité VU SAV - Centrum pre transtay vyskum v molekularnej medicine

4. Hlavny riesite UKE SAV - Centrum excelentnosti pre ochranu a Vyaiie krajiny a
biodiverzitu

12
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5. Hlavny rieSité PriF UK - Centrum excelentnosti pre vyuzitie inf@nych
biomakromolekul v prevencii ochoreni a pre zlepsdmwiality
Zivota

13
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I1l. Doktorandské Studium, ina pedagogickac¢innost’ a budovaniel’udskych

zdrojov pre vedu a techniku

1. Udaje o doktorandskom $tudiu

TabuPka Il1.1: Zoznam akreditovanych Studijnych odborov s uvedenim univerzity a fakulty
alebo vysokej Skoly kde sa doktorandsky Studijny ppgram uskutoniuje

Doktorandsky Studijny program
Nazov Studijného odboru (SO) Cislo SO |uskutoétiovany na: (uvies’ univerzitu g
fakultu alebo vysoku Skolu)
molekulérna bioldgia 4.2.3 Prirodovedecké fakllK
mikrobiolégia 4.2.7 Prirodovedecké fakulta UK

Taburka 111.2: Po&et doktorandov celkovo a p&et ukonéenych v r. 2008

Forma | Pofet k 31.12.2008 Pocet ukonéenych doktorantar v r. 2008
Doktorandi Ukonéenie z dévodov
celkovy | ztoho | UspeSnoJ uplvautim n;obrl[e%en.lr rodinnych,
pocet |novoprijati obhajobol Py IZertane] zdravotnychnevykonanis
casu prace alebo_ . - .
2 ) - lainych, resg odbornej
5 5 _ | urteného naneudelenin bez udania  skiidk
M| Z|M|Z|M]|Z| sadum | vedeckej | "% y
h dévodu
hodnosti
Denna | 4 9 1 2 1 0 0 0 2 0
Externa| 2 6 0 0 0 0 0 0 1 0

2. Zmena formy doktorandského Stadia

Taburka 111.3: Preradenie z dennej formy na externu

Preradenie z dennej formy na externt

Preradenie z externej formy na dennt
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3. PrehPad udajov o doktorandoch, ktori ukor¥ili doktorandské Studium uspesnou obhajobou

TabuPka I11.4: Menny zoznam ukonéenych doktorandov v r. 2008

Mesiac, . Cislo a Fakulta
Mesiac, . Meno a .
Meno = rok nazov . udelujuca
Forma DS| . rok . organizacia ,
doktoranda nastupu obhaiob vedného skolitera vedecku
na DS 1OBY'1 odboru hodno«’
. 15-02-9 | Ing. Stefan
R e et | interna | 1.9.2004 15.10.20@lekular Janeek, DrSc.|  PriF UK
a biolégiaj UMB SAV
4. Udaje o pedagogickefinnosti
TaburPka I11.5: PrednaSky a cvi¢enia vedené v r. 2008
) Prednasky Cvicenia *
PEDAGOGICKA CINNOST
Y Vv
doma ...| doma -
zahranici zahranici
Poket prednasat&ov alebo veducich cvieni ** 9 1 8 1
Celkovy potet hodin v r. 2008 280 1 453 12
Taburka I11.6: Aktivity pracovnikov na VS
1 Patet pracovnikov, ktori posobili ako veduci alebo kaitanti 4
' diplomovych prac
2. Patet vedenych alebo konzultovanych diplomovych prac 6
3. Patet pracovnikov, ktori pdsobili ako Skolitelia dokdndov (PhD.) 10
4, Patet oponovanych dizeraych a habilitéanych prac 9
5. Patet pracovnikov, ktori oponovali dize¢tee a habilitéané prace 5
6 Patet pracovnikov, ktori pdsobili akidenovia komisii pre obhajoby DrSc. 5
' prac
7 Patet pracovnikov, ktori posobili akdenovia komisii pre obhajoby PhD. 4
' prac
Patet pracovnikov, ktori posobili akdenovia komisii,
8. resp. oponenti v inaugufi@om alebo habilittnom konani 0
na vysokych Skolach
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Taburka 111.7: Clenstva v odborovych komisiach pre doktorandské Sulium

Menny preliad pracovnikov,
ktori boli menovani

do spolénych odborovych
komisii pre doktorandské
Stadium

Menny preliiad pracovnikov,
ktori posobili akaslenovia
vedeckych rad fakult a
univerzit*

a spravnych rad univerzit

Menny preliad pracovnikov,
ktori ziskali vySSiu vedeckd,
pedagogicku hodnés

alebo vyssi kvalifikeny stupé
(s uvedenim hodnosti/stig) *

RNDr. Imrich Barak, DrSc.
(mikrobioldgia)

Ing. Andrej Godany, CSc.
(Fakulta prirodnych vied UCM

Ing. Juraj GaSperik, CSc.
(biotechnoldgia)

Prof. Ing. Jozef Timko, DrSc.
(Fakulta biotechnologie a
potravinarstva SPU)

Ing. Andrej Godéany, CSc.
(mikrobiologia)

Prof. Ing. Jozef Timko, DrSc.
(Fakulta humanitnych a
prirodnych vied PU)

Ing. Andrej Godéany, CSc.
(molekularna bioldgia)

Prof. Ing. Jozef Timko, DrSc.
(Prirodovedecka fakulta UK)

RNDr. JAn Kormanec, DrSc.
(biochémia)

RNDr. J&n Kormanec, DrSc.
(molekularna bioldgia)

Ing. Jozef Sesik, DrSc.
(biofyzika)

(biotechnologia)

Doc. Ing. Jozef Simuth, DrSa.

(chémia a technoldgia
poZivatin)

Doc. Ing. Jozef Simuth, DrSa.

Prof. Ing. Jozef Timko, DrSc.
(biotechnologie)

Prof. Ing. Jozef Timko, DrSc.

(molekularna bioldgia)

5. Iné ddlezité informacie k pedagogickefinnosti
(najmé skusenosti s doktorandskym Studiom)

Ing. Martina Gerovdinterna doktorandka) ziskala z prostriedkov FEB8deration of European
Biochemical Societies) cestovny YTF grant (Youtlaviel Fund) vo vyske 315 Eur (na regisina
poplatok a cestovné naklady) a aktivne sd&agtnila: Advanced methods in macromolecular
crystalization Ill, FEBS Advanced course PLCO08-082ademic and University Center, Nové
Hrady, October 3- 10, 2008.

V ramci projektu ESF Biomembrany: Prierezovy prograzdelavania doktorandov a mladych
vedeckych pracovnikov v biologickych a biomedicywk odboroch sa zastnila troch
workshopov:

1.Proteomické metddy skimania bakterialnych mem{géadnaskovy a prakticky kurz) 16. -20. 6.
2008 na Virologickom ustave SAV

2. Studium expresie membranovych proteinov imuredegymi technikami (prakticky kurz)

23. -25. 6. 2008 na Virologickom Ustave SAV

3. Praca s biologickymi databazami (prakticky ku2g) 6. 2008 na Ustave molekularnej biologie
SAV
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IV. Medzinarodna vedecka spolupraca

1. Medzinarodné projekty

TabuPka IV.1: Informacie o medzinarodnych projektoch

Pridelené
financie na rok Pridelené
2008 zo financie na rok

Pocet projektov zahrani¢nych 2008 z
zdrojov domacich
DRUH PROJEKTU (prepoditané na| zdrojov (Sk)
Sk)
A B
Organ_lzama je Orgamzama sa A B A B
nositd’om podiel’a na

projektu *  [rieSeni projektu

1. Projekty 6. rAmcoveho

programu EU (neuvadzé 0 4 _ [379335] 741000
projekty ukorgené pred r. Sk Sk
2008)

2. Projekty 7. ramcoveho

programu EU 0 0 - - - -

3. Multilateralne projekty
v ramci vedeckych
programov COST, INTAS,
EUREKA, ESPIRIT, 107852
PHARE, NATO, 0 2 ) 0Sk| - Sk
UNESCO, CERN, IAEA,
ESF (European Science
Foundation) a iné

4. Projekty financované v
ramci medzivladnych
dohd&d o vedeckotechnicke 0 0 - - - -
spolupréaci (Grécko,CR,
Nemecko a ine

5. Bilateralne projekty 602520 805000 200004
Sk Sk Sk

0 Sk

6. Iné projekty
financované alebo 0 0
spolufinancované zo
zahraniénych zdrojov

Uspednog v ziskavani projektov 7. RP EU: pdet akceptovanych, resp. financovanych
projektov/poéet podanych navrhov.

Treatment, diagnosis and and prevention of ticirealiseases (TIBODI)
Koordintator za UMB SAV: |. Barak
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Specificky program: COOPERATION

Podprogram: Health

Collaborative Project — large, vyzva FP7-HEALTH-Ze®.4.5.-12
Stav projektu: nebol schvaleny

Strategies for engineering and selection of impdosa@&bohydrate-active enzymes
Koordinator za UMB SAV: S. Jatek

Specificky program: COOPERATION

Podprogram: Health

Collaborative Project — large, vyzva FP7-KBBE-2A07-

Stav projektu: nebol schvaleny

Quantitative analysis of new target/inhibitor srmg in sensitized amd stressed bacteria
Koordinator za UMB SAV: J. Kormanec

Specificky program: COOPERATION

Podprogram: Health

Collaborative Project — small, vyzva Healtlh-2003-2.1

Stav projektu: nebol schvaleny

Decontamination of microbially polluted waters leyvironmentally friendly photobiological
techniques: utilization of nanoengineered cons$ruct aqguaculture and for the preservation of
biodiversity (WATERPHOTO)

Koordinator za UMB SAV: J. Timko

Specificky program: COOPERATION

Podprogram: Environment

Collaborative Project — small, vyzva FP7- 226803

Stav projektu: nebol schvaleny

Marie Curie Initial Training Networks (ITN

Koordinator za UMB SAV: |. Barak

Vyzva: FP7-PEOPLE-ITN-2008 (INVAC)

Stav projektu: Vysoko hodnoteny ale nebude finanogv

2. NajvyznamnejSie prinosy MVTS U(stavu vyplyvajucez uskutoénenej mobility a rieSenia
medzinarodnych projektov.

iné

Spolupraca s Mikrobiologickym tstavom AQR, vysledkom je spolma publikacia

Smid, O., Matuskova, A., Harris, S.R., Kucera, WMgvotny, M., Horvathova, V., Hrdy, I.,
Kutejova, E., Hirt, R., Embley, M., Janata, J., iemy, J. Reductive Evolution of the Mitochondrial

Processing Peptidases of the Unicellular Para3itefiomonas vaginalis and Giardia intestinalis.
(2008) PLoS Pathog. 4(12 €1000243): 1-8. [IF 9.336]

Clenstvo a funkcie v medzinarodnych vedeckych spainostiach, Gniach a narodnych
komitétoch SR

Klucar Lubos

EMBnet (funkcia: manager Narodného uzlan komisie PaPR)
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Timko Jozef
Eurdpska Biotechnologicka federacia (EFB) (funkeéian vyboru)
Clenstvo v redakénych radach éasopisov v zahrandi
Janeek Stefan
Biochemical Journal (funkcia: Editorial Advisory it member)
Biologia (funkcia: Managing Editor, section Celluknd Molecular Biology)

Journal of Applied Glycoscience (funkcia: Editofgdard member)

Jursky FrantiSek

Frontiers in Molecular Neuroscience (funkcia: Rewiditor)
Klucar Lubos
EMBnet.news (funkciatlen)

Zamocky Marcel

The Open Biochemistry Journal (funkaiéen)

Pocet pracovnikov v programovych a organizé&nych vyboroch medzinarodnych konferencii

Programové vybory:

Paiet élenstiev: O

Organiz&né vybory:

Pctetclenstiev: 1

Barak Imrich
Nazov podujatia: 3rd European Spores Conference
Miesto konania: Neapol Taliansko

Funkcia: hlavny organizator

Programové/organizaé vybory:

Paietélenstiev: 1

Urbanikovalubica
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Nazov podujatia: 276. KryStalografické rozhovotgrystalografia proteinov
Miesto konania: Bratislava
Funkcia: predseda vyboru

U¢ast’ expertov na hodnoteni projektov RP, ESF, pripadnéych

Barak Imrich

NSF, National Science Foundation, USA
- pocet hodnotenych projektov vo vyzve: 1

Kutejova Eva

Agentira GAR
- pocet hodnotenych projektov vo vyzve: 1

Timko Jozef

AgentiraCAV
- pocet hodnotenych projektov vo vyzve: 2

Medzinarodné ocenenia a iné informacie k medzin@pdedeckej spolupraci
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V. Vedna politika

(Stadie, legislativne iniciativy a pod., neopakbv&ap. VIIl.)

Vedenie Ustavu a Vedecka rada ustavu podporujgmé@racovné skupiny, ktoré rieSia vedecké
projekty 6. RP, a tiez iné zahr&ané a délezité domace projekty. Dlhodobym zamerotavisje
publikova’ naSe vysledky v renomovanych zahtagchc¢asopisoch s vysokym IF.

Na Ustave kazdotme sa vyhodnocuju jednotlivé pracovné skupiny (tatizia) na zaklade
vysledkov ich vedeckej prace. Hodnotia sa publigacitacie, finatny prinos a vedecka vychova.
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VI.Spolupraca s VS, univerzitami a inymi subjektmiv oblasti vedy a techniky v
SR

1. Prefiiad spolupracujacich vysokych Skol (fakult) a vygiedpoluprace.
(v kap. Il su tieto vysledky uvedené iba v ramcjvganamnejSich vysledkov pracoviska, tu sa
uvedu Uhrnne v rozsahu giaduvazenia organizéacie).

Univerzita Komenského v Bratislava, Farmaceutictafta

RieSenie grantového projektu APVV-0354-07 "Femk a Strukturdlna analyza replikeho
modulu korynefaga BFK20" (Zodp. riediteRNDr. Gabriela Bukovska, CSc.) v spolupraci s
Katedrou bunkovej a molekulovej biolégie Farmaaekdifakulta UK (Zodp. rieSite RNDr. M.
Bukovsky, PhD.). Vysledkom spolupréace je pripravatifatok proti repliknym proteinom, ktoré
su s@ag’ou replik&ného modulu bakteriofaga BFK20.

Univerzita Komenského v Bratislava, Lekarska fadkult

RieSenie grantoveho projektu VEGA 1/0007/08 Vplenegtickych polymorfizmov génov CARD

15, TPMT a apoptickych génov Fas/Fas ligand narmgpg a terapiu pacientov s Crohnovou
chorobou a ulcer6znou kolitidou (Zodp. Rie$. z UNIB). J.Ugotakova, CSc.). V spolupraci s LF

UK sa podigame na vySetreni vyskytu definovanych polymorfiznggnov pouzitim metod PCR

RFLP a Real-Time PCR.

Univerzita Komenského v Bratislave, Prirodoveddekalta

Katedra molekularnej biol6gie

RieSenie spokného projektu APVV- 20-054005 zodpovedného rigaiterof. RNDr. Jana Tiu,
CSc: Rezistencia n@zké kovy ako faktor virulencie patogénnych baktéri

Vystup:

Pre sledovanie interakcii kadmiového stresovéhdepro YodA s potencialnymi partnermi v
bunkach Escherichia coli bol pripraveny expresnyekr. coli naklonovanim orf génu yodA do
expresného systému E. coli nasledovne: PCR pragirki yodA bol Stiepeny dvomi resitikymi
enzymami, BamHI a Ncol, s diem ziskad orf génu yodA a nasledne klonovany do plazmidu
pPET28 Stiepeného rovnakymi restriktazami. Jederdondv nesuci Badany inzert bol nasledne
testovany pre expresiu proteinu YodA indukovanu @oma IPTG na SDS-PAGE. Tento systém
nam umozni izolouwaa purifikova® protein YodA v dostatmom mnozstve potrebnom pdalSie
experimenty.

Karelov4, Edita - Harichov4, Jana - Ferianc, Pétke fates of culturable bacteria in heavy-metal-
contaminated soil. In Program, sbornitegnasek a poster- XXI. Biochemicky sjezd Ceské
Budejovice Ceské republika, 14.-17.09.2008, s. 161.

Katedra biochémie

Spolainy grant APVV-0024-07, zodpovedny rieditBrof. RNDr. Jozef Nosek, DrSc.. Vysledky
uvedené v ramci grantovych projektov, boli prezeatee na medzinarodnych konferenciach
formou prednasky a posteru.

Ondroviova, G., Bauer, J., Kutejova, E. (2008) ATP-depehde protedzy a biogeneze
mitochondrii (ATP-dependent proteases and biogemésimitochondria). XXI. Biochemical
Congress(eské Budjovice, Ceska republika, 14.-17.9. 2008, p. 148.

Ondrovicovd, G., Fréova, D., Hlinkova, V., Ambro, L., Adamuskova, H.utejova, E., Nosek, J.
(2008) The mitochondrial lon protease as DNA bigdanotein. XXI. Biochemical CongresSeské
Budtjovice, Ceské republika, 14.-17.9. 2008, p. 153.

Univerzita sv. Cyrila a Metoda v Trnave, Fakult&dgunych vied UCM, Katedra biotechnolégii
Projekt AV (Janeéek, Godany)

Vyvoj amyladzovych pripravkov pre liehovarnicke, dbé@renské, pivovarnicke a pekarske vyuZitie.
(2008- 2010)
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2. Vyznamné aplikacie vysledkov vyskumu v sgelaskej praxi (pozn. ako k bodu 1.)

3. Uplny preliad vyrieSenych problémov pre mimoakademické orgamgz s uvedenim finganého
efektu.

4. Spol@né pracoviska s VS, univerzitami
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VII. Spolupraca s aplikaénou a hospodarskou sférou

1. Spol@né pracoviska s aplikaou sférou
Nazov, partner(i), rok zaloZenia, zameranie

2. Spol@né multilateralne alebo bilateralne projekty¢agiou organizacii aplikanej sféry
Nazov, partner(i), obdobie rieSenia, zameranie

3. Kontraktovy - zmluvny vyskum (vratane zahgauyich kontraktov)

Spolupracujdca firma

Objem ziskanych prostriedkov v danom roku (fikra objemy, ktoré v danom roku prisli néeti
organizacie)

Celkova dzka kontraktu

Dohoda o technickej spolupraci.

(S&D PROCESSING LIMITED, Jul 2007 - Jun 2008)
Zodpovedny rieSite Gabriela Bukovska

Hlavny koordinator: BoroSova Gabriela, S&D Chemicaimited
Financie SR: 100 000 SKK

Dohoda o technickej spolupréci .

(S&D PROCESSING LIMITED, Jul 2008 - Jun 2009)
Zodpovedny rieSite Gabriela Bukovska

Hlavny koordinator: BoroSova Gabriela, S&D Chemicaimited
Financie SR: 50 000 SKK

Spolupraca s firmou S&D Chemicals Limited, Greaitddn - konzult&na ¢innog’ v oblasti
skiumania a vylepSenia kiiee Bacillus polymyxaa dohoda o technickej spolupraci. (RNDr.
Gabriela Bukovska, CSc.).

Celkova suma za rok 2008: 150000 SKK

4. Kratkodobé spoluprace s firamym efektom, celkova suma prostriedkov, ktoré vamamoku
prisli na et organizacie, zoznam spolupracujucich firiem, emmie spoluprace

5. Vyvoj novych produktov a technoldgii

6. In4 ¢innog’ potencialne vyuZitmd pre potreby praxe (napr. biomedicinsky, farmtclej
vyskum a vyskum ekologického charaktefimnos’ s nepriamymi hospodarskymi prinosmi)

Vyskum ekologického charakteru:

V rdmci projektu VEGA-2/7022/7 sme viddavali nové, doteraz nekultivovite baktérie v
zneistenom prostredi nesuce gény zodpovedné za necistecti znelisteniu azkym kovom)
potencialne vyuziné v bioremediaciach.

Pre vyuZzitie baktérii v bioremediaciach je nevymduziskd kmene, ktoré su Specifické nacié
kontaminované miesto, su kultivovit@ a maju vysoku Urovie degradénej aktivity vai
polutantu. Na vyskum jednak kultivovéitetho bakterialneho spdlenstva a jednak génov
rezistentnych v& tazkym kovom nesenych baktériami tohto spetwstva izolovanymi z pbédy
zneistenej niklom, kobaltom, zinkom, Zelezom, dioei a kadmiom sme pouzili fylogeneticku
analyzu. Fylogeneticka analyza bakterialnej kultimkdzala na pritomnészéastupcov Styroch
bakterialnych skupinActinobacteria BacteroidetesFirmicutes a Proteobacteria(Alfa-, Beta a
Gammaproteobacterjas dominanciou zastupcdroteobacteriaa Actinobacteria V3etky izolaty
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boli schopné rasv pritomnosti sledovanyctaZzkych kovov a ich rast koreloval s koncentraciou
kovov v pdde. Okrem toho, 21 izolatov nieslo deieanty rezistencie W tazkym kovom
podobnymi bd’ s génomczcA alebonccA Produkty tychto génov boli identifikované dwako
CzcA efluxné pumpyrazkych kovov alebo ako membranové proteiny katigobvefluxnych
systémov. Tieto baktérie by mohli thyotencialne zapojené do procesov odsivaniatazkych
kovov z kontaminovaného prostredia.

7. NajdolezitejSie vysledky spoluprac s aplikau sférou (text max. 20 riadkov)

25



Sprava o einnosti organizacie SAV

VIII. Aktivity pre vladu SR, Narodnu radu SR, Ustre dné organy statnej spravy
SR a iné organizacie

Prehrad aktualnych spold@enskych problémov, ktoré rieSilo pracovisko v spolpraci s
Kancelariou prezidenta SR, s vladnymi a parlamentngni organmi alebo pre ich potrebu
Clenstvo v poradnych zboroch vlady SR, Narodnej radysR, ministerstiev SR a pod.
Ferianc Peter:

Zbor expertov pre biologickl bezpwg” Ministerstva Zivotného prostredia SR (funkdciken)
Timko Jozef:

Komisia pre biologicku bezpaogs’ Ministerstva Zivotného prostredia SR (funkaiien
komisie)

Komisia pre spolupracu s XFEL (European Free Ebectraser Facility) pri MS SR (funkcia:
¢len)

Pracovna skupina AK pre ziv( prirodu pri MS SRnKdia:¢len )

Expertizna ¢innost’ a iné sluzby pre Statnu spravu a samospravy

Ferianc Peter:
PosUdenie "Ohlaseniaaiacinnosti s genetickou technol6giou zatriedenou dikovej triedy
1" (funkcia:Clen v Zbore expertov pre biologicku bezpeg’)
Opisc¢innosti: Expertizne posudenie rizik spojenych seedanim genetickych technologii a
pracou s GMO v uzavretych priestoroch.

Clenstvo v radach Statnych programov a podprogramo$PVV a SO

Timko Jozef:

Rady SPVV pre vykonnu ekonomiku (funkcien)

26



Sprava o einnosti organizacie SAV

IX. Vedecko-organizané a popularizané aktivity

1.Vedecko-popularizané ¢innost’ (pocet kniznych publikacii, prednasok, prispevkov v tldi,
rozhlase, televizii a pod.)

Barak Imrich
V krajinach zla tik& biologicka bombalénok - rozhovor), dennik Pravda, 2008

Brnakova Zuzana
Easy cloning of streptomyces genes by PerfectipnBlloning Kit, Merck, Merck 4 Life Science
seminar, 18.6.2008, Bratislava SK, 2008

Kormanec Jan )
Popularizéna prednaskalovek a mikroorganizmy: hrozi nam nebegpestvo? , Quo Vadis,
2008

Jozef Simuth

24.1.2008 - Slovensky rozhlas Banska Bystrica
20.11.2008 — TA3

21.11.2008 — TA3

Timko Jozef
Prednaska: Geneticky modifikované potraviny , Fekbumanitnych a prirodnych vied PU PreSov,
2008

2. Usporiadanie vedeckych podujati (vratane kurzowa $kol), s uvedenim nazvu podujatia,
datumu, miesta konania a pétu Uéastnikov:

a) zahraniné*

3rd European Spores Conference, Neapol, Taliansi82April, 2008, Hlavny organizator —
RNDr. Imrich Barék, DrSc

b) doméace

V ramci “Eurdpskeho tyzth vedy a techniky” na Slovensku sme na @8.11.2008 na Ustave
molekularnej bioldgie SAV pripravili celodenny odb§ seminar pre Siroku verejntba zaujemcov
zo strednych a vysokych skél s nazvom: ,Molekuldri@ogia — DNA, gény, bielkoviny.” V ramci
kratkych 30 min prednasok naSi vedecky pracovroputarnou formou pribliZili Studentom vedné
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oblasti a témy na ktorych rieSenim sa zaoberame.

3. Medzinarodné vedecké podujatia, ktoré usporiadastav v r. 2009 (anglicky a slovensky
nazov podujatia, miesto a termin konania, meno, tefénne¢islo a e-mail zodpovedného
pracovnika).

nemame

4. Paet pracovnikov v programovych a organizénych vyboroch narodnych konferencii

Programové vybory:

Paiet élenstiev: O

Organiz&né vybory:

Paiet élenstiev: O

Programové/organizaé vybory:

Pctetclenstiev: O
5. Clenstvo v redaknych radach domacichéasopisov
Polek Bystrik
Biologia (funkcia:¢len redaknej rady)
Timko Jozef
Biologia (funkcia:¢len redaknej rady)

6. Cinnost’ v domacich vedeckych spolmostiach

Kormanec Jan
Slovenska spolmog’ pre biochémiu a molekularnu biologiu (funkaiéen vyboru)
Timko Jozef

Biotechnologicka spolmog’ na Slovensku (funkcia: predseda)
Slovenska spolmog’ pre biochémiu a molekularnu biolégiu (funkcia: poetiseda)

7. U¢as’ na vystavach a jej zhodnotenie.
nemame
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X. Cinnost’ kniZni&no-informaé&ného pracoviska

TabuPka X.1: KniZniény fond

Knizni ¢né jednotky spolu

5 696

z toho |knihy a zviazané periodika

5 696

audiovizualne dokumenty

elektronické dokumenty (vratane digitalnych)

mikroformy

iné Specialne dokumenty - dizertacie, vyskumnéwpra

Paset titulov dochédzajucich periodik

z toho zahratiné periodika

Ro¢ny prirastok knizrinych jednotiek

vtom |kdpou

darom

vymenou

bezodplatnym prevodom

Ubytky knizninych jednotiek

Knizni¢né jednotky spracované automatizovane

TabuPka X.2: Vypozi¢ky a sluzby

Vypozi¢ky spolu

z toho |odborna literatara pre dospelych

vypozicky periodik

prezeiné vypozéky

MVS inym kniZniciam

MVS z inych kniZnic

MMVS inym kniZniciam

MMVS z inych kniznic

Patet vypracovanych bibliografii

Patet vypracovanych reSersi

TabuPka X.3: Pouzivatelia

Registrovani pouzivatelia

85

Navstevnici kniznice spolu (bez navstevnikov potlyja

538

TabuPka X.4: Iné udaje

On-line katal6g kniznice na internete (kbdy: 1=&brenie)

Naklady na nakup knizémého fondu v tisicoch Sk

29




Sprava o éinnosti organizacie SAV

Iné informacie o kniZz@nej cinnosti
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Xl. Aktivity v organoch SAV

Clenstvo vo vybore Snemu SAV
Clenstvo v komisiach Predsednictva SAV
RNDr. Imrich Barak DrSc.

- Akreditatna komisia SAV {len)
- Komisia SAV pre posudzovanie vedeckej kvalifilkhzamestnanco¥len)

RNDr. J&n Kormanec DrSc.
- Rada programu centier excelentnosti S&Mrt)
Doc. Ing. Jozef Simuth DrSc.

- Komisia SAV pre medzinarodnu vedecko-technickaigpracu ¢len)
- Komisia SAV pre zahratmé styky ¢len)

Prof. Ing. Jozef Timko DrSc.

- Etick& komisia SAV (tajomnik)

- Komisia SAV pre vednu politiku a prognézy vyvejady a spolénosti ¢len)
- Komisia SAV pre Zivotné prostredi&lén)

Clenstvo v organoch VEGA

RNDr. Imrich Barék DrSc.

- Komisia VEGAGE. 8 pre molekulovl a bunkovu biologiti€n)
RNDr. Jan Kormanec DrSc.

- Komisia VEGAC. 4 pre biologické vedylen)

Clenstvo vo vedeckych kolégiach SAV

RNDr. Imrich Barék DrSc.

- VK SAV pre molekularnu biolégiu a genetiku (tajofk)

Prof. Ing. Jozef Timko DrSc.

- VK SAV pre molekularnu biolégiu a genetiku (preda kolégia)
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XIl. Hospodarenie organizacie

1. Rozpdtova/prispevkova organizacia SAV

Pozn..: Organizacia si vyberie typ tabuliek pmdohoci je RO alebo PO

Taburka XIl.1: Vydavky RO SAV
v tis. Sk
Kategoria Posledny Cerpanie k z toho:
upraveny 31.12.2008 7 10ZDOE .
N poctu Z mimoroz.
rozpocet r. 2008 | celkom zdrojov

Vydavky celkom 35872 49 438 35872 13 566
z toho:
- kapitalové vydavky | 1 082 2 203 1082 1121
- beZné vydavky 34 790 47 235 34 790 12 445

z toho:

- mzdové vydavky | 19 073 21 096 19 073 2023

odvody do poiovni| 6 474 7175 6 474 701
a NUP

- tovary af’alSie 7 260 16 478 7 260 9218
sluzby

z toho:

vydavky na projekty 4 565 13 191 4 565 8 626
(VVEGA, APVV,
SPVV, MVTP, ESF)

vydavky na 193 193 193
periodicku tla&

transfery na vedeckdl 915 2418 1915 503
vychovu

suma odvedena pre 964 964
spolurieSitéské
organizacie na
hradenie nakladov
spolanych projektov

Taburka XI1.2: Prijmy RO SAV
v tis. Sk
Kategoria Posledny upraveny rozpdet | Plnenie k 31.12.2008
r. 2008

Prijmy celkom: 182 13 753
z toho:
rozpoétované prijmy (Ucet 19)| 182 182
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780)

z toho:
- prijmy za ngjomné 159 159
mimorozpoctove prijmy (et 13571
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XIll. Nadacie a fondy pri organizacii

Nemame
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XIV. Iné vyznamné ¢innosti organizacie

UMB SAV vykonava od roku 1999 s mandatom MS SR imkNarodného uzla organizacie
EMBnet (European Molecular Biology network). Tat@anizacia vznikla v roku 1988 z&ealom
spoji jednotlivé europske pracoviska, ktoré sa zaobevgpizitim bioinformatiky ain silico
analyzy. Hlavnou npbu cinnosti Narodného uzla je administracia rozsiahldtimlogického
databazového systému a programového vybavenigrskoh kurzy zamerané na ich vyuzitie, ako
aj spolupraca s inymi vedeckymi projektmi v oblasibinformatiky. Narodny uzol je jedinym
slovenskym centrom, ktoré udrziava a poskytuje Ketg subor zakladnych biologickych databaz
(EMBL, UniProt, PDB a mnohé iné) pre potreby namjdredeckej komunity. NaSe pracovisko sa
priamo podi€a aj na tvorbe medzinarodného odbornéhtasopisu EMBnNet.news
(www.embnet.org/embnet.news), zameraného hlavne praktickl bioinformatiku. Manager
Narodného uzla, Mgr.Cubo$S Kucar, PhD., je zapojeny aj do pripravne] fazy ESFRI
(cordis.europa.eu/esfri) projektu ELIXIR (www.elix@¢urope.org), zameraného dalSiu podporu
bioinformatickej infrastruktary v EU.

Na Ustave molekularnej biolégie je v prevadzke lrab@rium GMO, ktoré je zaradené k
Narodnym referefmym laboratériam v ramci ENGL (European NetworkGIO Laboratories).
ENGL predstavuje jedi@l zostavu expertov zastupujucich GMO laboratonis&pskej Unie.
Toto zoskupenie GMO laboratorii bolo oficialne igatwované v Bruseli 4. Decembra 2002 a v
stitasnosti zoskupuje viac ako 100 narodnych vykonrgtioratorii z kazdého z 2@enskych
Statov EU a eSte aj Norsko a Svajsko. Za Slovensko sem patria eSte Statny vetenna
potravinovy Ustav v Dolnom Kubine a Ustredny kolmyoa skisobny Ustav poohospodarsky v
Bratislave. Laboratéria sa &bstiuju na testovani a validacii metdd detekcie géndOGv
rastlinach. Laboratorium GMO na UMB SAV plne vyhgwpodmienkam pre pracu v rizikovej
triede Il. Je zariadené pristrojmi, ktoré sme diskarostriedkov PHARE cez Ministerstvo financii
SR a MZP SR v hodnote viac ako 25 miliénov Sk. lrab@rium je plne funéné, technicky
kompetentné, ma zavedeny systém manazérstva kpalitia normy STN ISO/IEC 17025 : 2005 a
v stasnosti sa pripravuje na akreditdciu SNAS-om (Siekeu narodnou akredtiaou sluzbou),
ktora by mala prebehi(lO. februara 2009. Laboratérium sa bude Speciaizokrem detekcie
GM rastlin, najm& na vyvoj, overovanie a validaenetdd na detekciu GM Zi¢achov a
mikroorganizmov. Laboratorium sa aktivnecastnilo konferencie "l1st Global Conference on
GMO Analysis" organizovane] European Commissionin J&esearch Centre posterom
Identification of Genetically Modified Zebrafish @nio rerio) by PCR method.”

V ramci projektu UNEP GEF v spolupraci s MZP SR AVSbolo zriadené tla 28.11.2007 na

UMB SAV Narodné centrum pre biologicki be#Zpes’ s celoslovenskou podsobrios a
spolupracuje s Narodnym refetenym laboratériom pre GMO.
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XV. Vyznamenania, ocenenia a ceny udelené pracovioik organizacie v roku
2008

Domace ocenenia

Ocenenia SAV

Polek Bystrik
Pamatné plaketa
Oceiovatd”: Predsednictvo SAV

Timko Jozef
Medaila SAV za podporu vedy
Oceiovatd”: Predsednictvo SAV

Iné domace ocenenia

Kormanec Jan
Osobnosg Kysuc 2008 z&in roka vo vede a hospodarstve
Oceiovatd’ Kysucka kulturna nadacia

Simuth Jozef

Ocenenie za celozivotné zasluhy v oblasti vedchrti&ky
Oceiovatd’ Podpredseda vlady a minister Skolstva SR

Medzinarodné ocenenia
nemame
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XVI. Poskytovanie informacii v sulade so zakonond. 211/2000 Z. z. 0
slobodnom pristupe k informaciam v zneni neskorSkcpredpisov (Zakon o
slobode informacii)

Neboli Ziadne poziadavky.
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XVII. Problémy a podnety pre ¢innost’ SAV

Vedenie UMB SAV poziadalo PSAV o danenie do planu zateplenia budovy organizacieakto
je kriticka nielen vzBadom na unik tepla ale aj iddom na pouZitie azbestovych prefabrikatov v
stenach s otmymi oknami, ktoré uz vObec netesnia. V roku 2003 typracovany plan
predpokladanych nakladov na rekonsStrukciu firmoinéx, kde projektové prace su predpokladané
vo vySke 1 954 tis. Sk a stavebné prace vo vysk&@®tis. Sk. V roku 2007 Ustav poziadal o
financné prostriedky na projektové prace s predpokladtawebnych prostriedkov na rok 2008.
Zial ani v roku 2008 neboli Ustavu odsuhlasené finérprostriedky na vypracovanie projektovej
dokumentacie a samozrejme ani na stavebné prango™a termin realizacie posunul minimalne o
2 roky.
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Spravu o ¢innosti organizacie SAV spracoval(i):

Mgr. CuboS Ku¢ar, PhD., tel.: 02 5930 7413

Spravu aiinnosti UMB SAV schvalila VR UMB na svojom zasadindita 26. januara 2009.

RNDr. Imrich Barak, DrSc. Ing. Eva KutejovéSE€
riadit¢ UMB SAV Predsedika Vedeckej rady UMB SAV
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Prilohy

Priloha ¢é. 1
Menny zoznam pracovnikov k 31.12.2008

Meno s titulmi Uvazok Riesitd’ska kapacita
(Vv %) (v hod/rok)
Veduci vedecki pracovnici DrSc.
1. | RNDr. Imrich Barak, DrSc. 100 2000
2. | Ing. Stefan Jaxiek, DrSc. 100 2000
3. | RNDr. Jan Kormanec, DrSc. 100 2000
4. | Ing. Jozef Seayik, DrSc. 100 2000
5. | Doc. Ing. Jozef Simuth, DrSc. 100 2000
6. | Prof. Ing. Jozef Timko, DrSc. 100 2000
Veduci vedecki pracovnici CSc., PhD.
1. | RNDr. Gabriela Bukovska, CSc. 100 2000
2. | RNDr. Peter Ferianc, CSc. 100 2000
3. | Ing. Juraj Gasperik, CSc. 100 2000
4. | Ing. Andrej Godany, CSc. 100 2000
5. | RNDr. FrantiSek Jursky, CSc. 100 2000
6. | Ing. Eva Kutejova, CSc. 100 2000
7. | Ing. Bystrik Polek, CSc. 100 2000
8. | Prof. RNDr. Jan Tuga, CSc. 25 500
Samostatni vedecki pracovnici
1. | RNDr. Katarina Bilikova, PhD. 100 2000
2. | RNDr. Jarmila FarkaSovska, CSc. 100 2000
3. | RNDr. Marian FarkaSovsky, CSc. 100 2000
4. | RNDr. Dagmar Homerov4a, CSc. 100 2000
5. | Ing. Eva Hostinova, CSc. 100 2000
6. | RNDr. Edita Karelova, CSc. 100 2000
7. | Mgr.Cubos$ Kucéar, PhD. 100 2000
8. | Ing. Daniela Krajikova, CSc. 100 2000
9. | Ing. Magdaléna Lukava, CSc. 50 1250
10. | Prof. RNDr. Oto Majzlan, PhD. 15 300
11. | RNDr. Katarina Muchova, CSc. 100 2000
12. | Mgr. Renéata Novékova, CSc. 100 2000
13. | Dr. Domenico Pangallo, PhD. 100 2000
14. | Ing. Jana Uga@akova, CSc. 100 2000
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15. | RNDr. Lubica Urbanikova, CSc. 100 2000
16. | Ing. Alexandra Zahradnikova, CSc. 20 400
17. | RNDr. Marcel Zamocky, PhD. 30 600
Vedecki pracovnici
1. | Mgr. Martina Baliova, PhD. 100 1000
2. | Jacob Bauer, PhD. 60 1233
3. | Mgr. Vladena Bauerova, PhD. 100 2000
4. | RNDr. Maria Bidkova, PhD. 100 2000
5. | RNDr. Nora HalgaSov4, PhD. 100 2000
6. | Mgr. Vladimir Leksa, PhD. 10 200
7. | PharmDr. Tomas$ Majtan, PhD. 100 1167
8. | Mgr. Marcela Mudra, PhD. 100 2000
9. | Mgr. Andrea Puskarova, PhD. 100 0
10. | RNDr. Barbora Vidova, PhD. 100 1167
Odborni pracovnici s VS vzdelanim

1. | Bc. Elena Augustinova 100 2000
2. | Ing. Marcela Bielikova 10 167
3. | Ing. Zuzana Brnéakova 100 2000
4. | RNDr.Lubomira Feckova 100 2000
5. | Mgr. Patrik Florek 100 2000
6. | RNDr. Veronika Franekova 100 333
7. | Ing. Martina Gerova 100 500
8. | Ing. Jana Godtikova 100 2000
9. | Ing. Janka Harichova 100 2000
10. | Mgr. Lenka Hromadové 100 500
11. | RNDr. Katarina Chovanova 100 2000
12. | Mgr. Zuzana Chromikova 100 1000
13. | Ing. AlZbeta Jan&ova 50 1334
14.|Ing. Tatiana Krakova 100 2000
15. | Ing. Gabriela Ondrovova 100 2000
16. | Mgr. Nada Pavlendova 100 2000
17. | RNDr. Vladimir Pevala 100 1000
18. | RNDr. Bronislava ReZzuchova 100 2000
19. | RNDr. Beatrica Saiikova 100 2000
20. | RNDr. Roman Smidak 100 2000
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21. |Ing. Anna Varcholova 100 2000
Odborni pracovnici USV
1. | Lucia Benova 10 167
2. | Eva Danakova 135 2700
3. | Katarina Formenderovéa 100 2000
4. | Katarina Janatova 100 2000
5. | Renata Knirschova 100 2000
6. | Maria Krupcova 100 2000
7. | Janka Novanska 100 2000
8. | Katarina Pirova 100 2000
9. | Méaria Sulekova 100 2000
Ostatni pracovnici
1. | J&n Antal 70 1167
2. | Barbora Bachanova 100 2000
3. | Jandalogovéa 100 2000
4. | Andrea Davidova 100 2000
5. | Martin Golias 130 2600
6. | Emilia Chovancova 100 2000
7. | Eva Kerekarbva 100 833
8. | Edita Kohatova 100 2000
9. | Karol Ondrow 100 2000
10. | Ladislav Tamas 45 833
11. | Katarina Tamasova 45 833

Doktorandské Studium

1.

Mgr. Hana Adamuskova

Mgr. Marek Gabrisko

Ing. Martina Gerova

Mgr. Matus Hajduk

Ing. Marianna KarSayova

Mgr. Lucia Krakova

Ing. Martina Kralowiova

Ing. Peter Kuta$

© O N g kw N

Mgr. Denisa Mullerova

[EEN
o

. | Mgr. Jana Novakova

[EEY
[EEY

. | Mgr. Stanislava ReSetarova
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12. | Mgr. Matej Stano

13. | Ing. Cudmila Vavrova




Sprava o einnosti organizacie SAV

Priloha ¢&. 2
Projekty rieSené na pracovisku

Medzinarodné projekty
Programy: 6RP

1.) Nano ,array" systémy zalozené na samo agregujich sa proteinoch(Nano Arrayed Systems
based on Self Assembling Proteins)

Zodpovedny rieSitd’: Imrich Barak

Trvanie projektu: 1.3.2005 / 29.2.2008

Evidenéné ¢islo projektu: 013523

Organizécia je nie

koordinatorom projektu:

Koordinator: Royal Holloway and Bedford New College, London

Pocet spolurieSitd’skych 13 - Rakusko: 4, Nemecko: 2, Finsko: 2, Francuzgkved’ka
institacii: Britania: 3
Finanéné zabezpéenie:  6RP - 2043000 Sk,

SAV - 75000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

S cidom vyhadavania mimimalnych domén proteinov, schopnychkumsva® sa do
vysokomolekulovych Struktdr (“assembly, resp. ss$embly”), sme pomocou dvojhybridného
kvasinkového systému podrobnejSie Studovali tidkbieny, u ktorych uz boli tieto vlastnosti
potvrdené. Zistili sme, Ze iba N-koncovo skrateméimfa SpoVID vytvara kontakt s celou
neskratenou molekulou SpolVA. Skratené formy Spolviéboli schopné interakcie s celou,
neskratenou molekulou SpoVID. Skratena forma Co®&¢ytvarala Ziadny priamy kontakt s
darsimi proteinmi sporovej nerozpustnej frakcie. Selfembly Cot proteinov bold’alej
evaluované elektrénovou mikroskopiou a AFM (Atomiorce Microscopy). Sledovala sa
rekrysStalizacia CotE, CotY, SpolVA a SpoVID na pgeh povrchoch. Pozorovali sme unikatne
mriezkovité Struktary pravidelne usporiadanych ehaov.

1.N. Pavlendova, K. Muchova, I. Barak (2007) Chreomae Segregation in Bacillus subtilis. Folia
Microbiologica 52: 563-572.

2. |. Barék, K. Muchova, A.J. Wilkinson, P.J. O'Te@nd N. Pavlendova (2008) Lipid spirals in
Bacillus subtilis and their role in cell divisionMolecular Microbiology 68: 1315-1327.

2.) Medzinarodné konzorcium na KklieSte a klieBami roznaSané choroby (International
Consortium on Ticks and Tick-Borne Diseases)

Zodpovedny rieSitd’: Imrich Barak

Trvanie projektu: 1.10.2004 / 30.9.2008

Eviden¢né ¢islo projektu: 510561

Organizacia je nie

koordinatorom projektu:

Koordinator: Utrecht University, Faculty of Veterinary Medicing{recht
Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:

Finan¢éné zabezpéenie:  6RP - 244000 Sk,
SAV - 42000 Sk
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Dosiahnuté vysledky:

Konzorcium zabezg®ije medzinarodnu spolupracu medzi skupinami, ksargaoberaju kli¢gami

a klie¥ami prenasajucimi ochoreniami. NaSe laboratoriunzigasiiuje na vyvyjani bidipov na
detekciu a genotypizaciu patogénov Specifickych strednt Eurépu a vyvyjani rychlych a
presnych diagnostickych postupov a suprav na detdgaoStudovanych patogénov. V tejto etape
sme sa zamerali na dizajn a testovanie Specificdyych prob, ktoré umoZznia identifikiciu
kliesami roznasanych patogénov na druhovej Urovni. $ipkéiproby, ktoré budl dostatoe
citivé na identifikaciu jednotlivych druhov kliédmi rozndSanych baktérii budd pridané k uz
existujucim prébam a bude pripravena nova verzia  ocifou.

3.) Vyuzitie aplikovanej venomiky druhov Conus congrs pre pripravu novych bio-lieiv.
(Applied venomics of the species Conus consorthéoproduction of innovative biomedical drugs.)

Zodpovedny rieSitd’: Katarina Bilikova

Trvanie projektu: 1.2.2007 / 31.1.2010

Eviden¢né ¢islo projektu: 037592

Organizacia je nie

koordinatorom projektu:

Koordinator: Dr. R. Stocklin, Atheris Laboratories, Switzerland

Potet spolurieSitd’skych 18 - Belgicko: 1, Nemecko: 2, Esténsko: 1, Fraskoz 4, Vé&ka
institdcii: Britania: 1, Grécko: 1, Svéprsko: 4, Izrael: 1, Taliansko: 1,

Slovinsko: 1, USA: 1
Finanéné zabezpéenie:  EU - 565916 Sk,
SAV - 402000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Prikrocilo sa k vypracovaniu metody spektrofotometrickélstanovenia antimikrobialnych
vlastnosti testovanych latok &giovcéeliemu patogénuPaenibacillus larvaena mikrotitr&nych
platnickach za optimalizovanych rastovych podmienok. Twedto sa 14 kmigov Paenibacillus
larvae s réznym stujom virulencie veéi vceliemu plodu. Zistilo sa, Ze jednotlivé kmene maju
rozdielnu citlivog voci znamym antibiotikdm — tylosinu a tetracyklinupié boli v minulosti
pouZzivané vo &elarstve pri prevencii proti ndkaze mortelieho plodu ako aj Wb bielkovine
vcelej materskej kasky — a nakoniec aj W venomickému peptidu XEP-018. Inhibicia rastu u
testovanych kmeov Paenibacillus larvaey pritomnosti tylosinu a tetracyklinu bola v rdzsaod
0.1 uM do 10uM. NajvySiu citlivog’ voci antibiotikam vykazoval kme Paenibacillus larvae SW
159 a najnizSiu kme Paenibacillus larvae CZ263/07. Venomicky peptid PXBB nejavil
antimikrobialnu aktivitu ani pri koncentracii 16 ?N pripade velieho proteinu VBS-3572 bola
zistend inhibicia rastu Paenibacillus larvae CZ@B3pri koncentracii 10 ?M. Tato metdda sa
pouZije pre screening a vyskum antimikrobialnycaisthosti véSieho suboru peptidov a bielkovin
venomického agelieho pdvodu pripravené namdalSimi rieSitémi projektu CONCO.

Invited lecture:

Simuth J, Bilikova K The Physiological Potentialfrfoteins and Peptides of Honeybee Royal Jelly
21 - 24 Nov 2008 2nd National Apitherapy Congregsthferapy and Apipuncture Congress
Proceedings, p.19

4.) Veely v Eurdpe a udrzat®na produkcia medu (Bees in Europe and Sustainble Honey
Production)

Zodpovedny riesitd’: Jozef Simath
Trvanie projektu: 1.3.2006 / 28.2.2009
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Evidenéné ¢&islo projektu: 022568

Organizacia je nie
koordinatorom projektu:
Koordinator: prof. R. Moritz, Martin Luther University, Halle,éiecko

Potet spoluriesSitd’skych 15 - Nemecko: 3, Francuzsko: 3,1%& Britania: 3, Taliansko: 3,
indtitacii: Svédsko: 3
Finanéné zabezpéenie:  EU - 940436 Sk,

SAV - 222000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Vyvinula sa nova imunochemicka metéda na stanovapebuminl, hlavnej bielkovinycelej
materskej kagky, v mede s detékym limitom 10 ppm. Zistilo sa, Ze obsah apalabumirmede
koliSe od 0.01 do 0.02 % a zavisi od botanickéheo@d nektaru. Najnizsi obsah apalbuminl
(0.008%) sa zistil v mede, ziskanom po zakrmovam@l sachar6zovym sirupom. V ramci vyvoja
novej metody imunochemického stanovenia bielkoweligho pdvodu vo &elich produktoch sme
na stanovenie makrokomponentov medu pouzili HPL&Ril&rnu izotachoforézu a hmotnostnu
spektrofotometriu (MS). Na vyhodnotenie vysledkalabpouZit4 korekna analyza. Analyzovalo
sa 33 vzoriek medov ziskanych z obchodnej sieteogbeiamo od telarov, zcoho 8 vzoriek (24,2
% zo suboru vzoriek) nevyhovovalo kritéridm praveselieho medu. Na zaklade vysledkov MS
stanovenia pomeru izotopov uhlika 13C/ 12C sa wggdizorke sa zistilo, Ze obsahuje 20 %
Skrobovy sirup. Ide o n&stejSi spbsob falSovania medu. Vyvinutd ELISATedom na svoju
jednoduchos a citlivog’ m6ze nahradifinancne a profesne natou MS pri zisovani falSovania
véelich produktov lacnymi sirupmi a umelymi medmi.

Lecture:

Bilikova K, Simuth J Immunochemical quantificatiohapalbumin 1 in honey 8 - 11 Sep 2008 3rd
European Conference of Apidology Proceedings, p.11

Lecture:

Sabatini A G, Tomas-Barberan F, Simuth J The Bgestuney Department 8 - 11 Sep 2008 3rd
European Conference of Apidology Proceedings, drébted lecture: Simuth J, Bilikova K
Multifunctionality of Native and recombinant Pratsiof honeybee Royal Jelly: Assumptions for
Application in Pharmacy 3 - 5 Oct 2008 2nd Worldn€&wence, Celebrating the 100th Anniversary
of the Nobel Prize Award to Paul Ehrlich Nurnbergs&act Book, p. 297

Invited lecture:

Bilikova K, Simuth J Nové kritérium hodnotenia kigl medu 17 - 19 Oct 2008 XVI.
Medzinarodn& konferencia vynalezcov a zlepSdwatero &elarstve Bratislava Article: Kukurova
K, Karovicova J, Kohajdova Z, Bilikova K Authentigan of honey by multivariate analysis of its
physico-chemical parameters Journal of Food anditidut Research, Vol. 47, 2008, No. 4, pp.
170-180

Programy: Medziakademicka dohoda (MAD)

5.) (Electronic detection of biomolecular processesitrgrated biosensors)

Zodpovedny rieSitd’: Imrich Barak

Trvanie projektu: 1.1.2007 / 31.12.2009

Evidenéné ¢islo projektu:

Organizécia je nie

koordinatorom projektu:

Koordinator: Massimo Barbaro, University of Cagliari

Pocet spolurieSitd’skych 2 - Taliansko: 2
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institacii:
Finan¢né zabezpéenie:

Dosiahnuté vysledky:

Na detekciu klieGami prendSanych ochoreni bakteridlneho pévodu s&avelektronicky ¢ip.
Druha generacia elekronickych zariadeni bola vyapsmikro-trubikami, ktoré ummoiuju
priamu hybridizaciu na povrchu CMOS senzorov.

6.) Molekularna charakterizacia mikrobialnej komunity zu¢astiujucej sa na biodegradacii
kultirneho dedié¢stva (Molecular characterization of microbial commungignvolved in the
biodegradation of culture heritage)

Zodpovedny rieSitd’: Domenico Pangallo

Trvanie projektu: 1.1.2007 / 31.12.2009
Evidenéné ¢islo projektu: CNR-SAV; 2/UNI11

Organizacia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej biologie SAV
Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:

Finan¢éné zabezpéenie:

Dosiahnuté vysledky:

Patas mojho pobytu v Taliansku som sa&astnil na medzinarodnej konferencii (14th Interorweil
Biodeterioration & Biodegradation Symposium IBBS-18-11 October 2008) organizovanej
samotnou profesorkou Clara Urzi. Na konferenciii bavedené dva postery (1. Pangallo,
Chovanova, Simonotdva, Ferianc - Risk assessment of microbial comtyiusolated on indoor
artworks and environment: identification, biodegtiek abilities, and DNA-typing. 2. Pangallo,
Chovanova, Drahovska, De Leo, Urzi — Fluorescenternal transcribed spacer —PCR as
molecular method for the selection and the prelanynidentification of environmental bacterial
strains). Okrem toho som nadviazal kontakty s wiaglesimi vedcami: prof. Patrizia Albertano z
Universita Tor Vergata di Roma, Taliansko a Dr. @Galape Pinar a Katja Sterflinger University of
Agricultural Sciences, Viede Rakusko.

Programy: European Science Foundation (ESF)

7.) Vyvoj a vyuzitie Bacillus subtilis ako hostit&a pre produkciu proteinovych komplexov a
membranovych proteinov(Development and exploitation of Bacillus subtissa host for the
production of protein complexes and membrane pmetgi

Zodpovedny rieSitd’: Imrich Barak

Trvanie projektu: 1.1.2006 / 31.12.2009

Evidenéné ¢islo projektu: ESF-EC-0106

Organizécia je nie

koordinatorom projektu:

Koordinator: University of Groningen, Groningen
Pocet spoluriesSitd’skych 3 - Nemecko: 1, Finsko: 1, Holandsko: 1
institacii:

Finanéné zabezpéenie:  ESF-APVV - 878520 Sk
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Dosiahnuté vysledky:

S cidom Studova tvorbu proteinovych komplexov v B. subtilis sme zamerali na toxin-
antitoxinovy komplex SpollISAB. Tento komplex bol pexnovany v rdéznych expresnych
systémoch B. subtilis. Western blot analyzou snsélizize najvysSia expresia bola dosiahnuta v
SURE systéme

Pri Stadiu expresie membranovych proteinovaatiujucich sa asymetrického delenia B. subtilis
sme sa sustredili na SpollE protein. Jeho express8JRE systéme je vSak ki nizka a tento
kmei sporuluje na Vi nizkej drovni. Po in vivo mutagenéze sme ziskaicero mutantnych
klonov s vySSou sporutaou (Einnog’ou. V sEasnosti sa zameriavame na charakterizaciu tychto
MUutécii.

1. N. Pavlendova, K. Muchova, I. Barak (2007) Chosome Segregation in Bacillus subtilis. Folia
Microbiologica 52: 563-572.

2. Patrik Florek, Katarina Muchova, Pamela P&kelva and Imrich Barak (2008) Expression of
functional Bacillus SpollSAB toxin-antitoxin modglén Escherichia coli. FEMS Microbiol. Letters
278:177-184.

3. I. Barak, K. Muchova, A.J. Wilkinson, P.J. OTe@and N. Pavlendova (2008) Lipid spirals in
Bacillus subtilis and their role in cell divisioklolecular Microbiology 68: 1315-1327.

4. J.C. Zweers, |. Barak, D. Becher, A.J.M. Driesdd. Hecker, V.P. Kontinen, M.J. Salldt,
Vavrova, and J.M. van Dijl (2008) Development ofcBlas subtilis as a cell factory for membrane
proteins and protein complexes. Microbial Cell Baets 7: 10

Programy: EUREKA

8.) Proteinovo inzZinierske protilatky znaené radionuklidmi (Engineered radionuclide-labeled
antibodies)

Zodpovedny rieSitd’: Marcela Mudra

Trvanie projektu: 1.1.2006 / 31.12.2009

Evidenéné ¢islo projektu: E! 3537 ENGRAB

Organizécia je nie

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej genetiky, Akademia vi€dskej republiky
Potet spoluriesitd’skych 7 -Cesko: 5, Pisko: 2

institacii:

Finanéné zabezpéenie:  SAV - 200000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Na zaklade kvantovomechanickych vypmy boli zosyntetizované peptitdy. Boli namerané
konStanty stability uvedenych peptidov s ytriom paou ITC a tiez boli tieto peptidy zéené
radionuklidom ytria.

Programy: Bilateralne - iné

9.) Struktara, funkcia a interak éné Stidie SpollE proteinu z&astiujiceho sa bunkovej
diferenciécie v Bacillus subtilis.(Structure, function and interaction studies of ¢tied
differentiation protein SpollE from Bacillus suii)

Zodpovedny rieSitd’: Imrich Barak
Trvanie projektu: 1.1.2008 / 30.9.2010
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Evidenéné ¢&islo projektu:  082829/Z/07/Z-The Wellcome Trust

Organizacia je nie

koordinatorom projektu:

Koordinator: University of York, UK
Pocet spolurieSitd’skych 3 - Ve’ka Britania: 3
institacii:

Finanéné zabezpéenie:  The Wellcome Trust, UK - 805000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

SpollE je sporulény protein, ktory sa priamo podieena tvorbe asymetrického septa a aktivalEii
prvého kompartment-Specifického sigma faktora. Myessa zamerali na interakciu medzi
cytozolickouc¢ag’ou SpollE a mutovanymi formami jeho proteinovychtperov SpollAA. Tieto
experimenty neukazali Ziadny priamy kontakt medzolfE a SpollAAS58D. Rovnaku techniku
sme pouzili aj pri sledovani interakcii medzi Spodivym typom a SpollAA~P ako aj medzi
divymi typmi SpollE a SpollAA, kde sme dokazalilsainterakcie.

1. I. Barak, K. Muchova, A.J. Wilkinson, P.J. O"T®e@nd N. Pavlendova (2008) Lipid spirals in
Bacillus subtilis and their role in cell divisioklolecular Microbiology 68: 1315-1327.

10.) Funkéna genomika wely (Functional Genomic of honeybee)

Zodpovedny rieSitd’: Katarina Bilikova

Trvanie projektu: 1.7.2004 / 31.12.2010
Evidenéné ¢islo projektu:

Organizacia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej biologie SAV
Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:

Finanéné zabezpéenie:  Max-Planck-Society - 602520 Sk,
SAV - 200000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Pokraovali sme v purifikacii a charakterizacii minoritty bielkovin ¥elej materskej ka8ky
(MK) homologickych s hlavnou bielkovinou MK apalbur@. Zistili sme, Ze tieto bielkoviny
posobia antibioticky protPaenibacillus larvae— pévodcovi moru §elieho plodu. Za &elom
objasnenia predpokladanej modifikacie v gendomowejkiire apalbumin2 sme vyuzili dostupné
bioinformainé data EST- apalbuminovej rodiny a sekvenudaje velieho gedomu. Tieto analyzy
ukazali, Ze aj ké apalbumin2 na proteomickej Urovni sa vyskytuje o&ginych izoformach, v
genomickej DNA sa gén apalbumin2 vyskytuje len @ng kopii v haploidnej forme éelieho
genému.

Bielkovinu, izolovanu z materskej kaky homogénnu po SDS-PAGE sme analyzovali pomocou
2D-PAGE a nasledne MALDI-PSD/MS. Zistili sme, tenpootein sa sklada z 8 rbéznych
izoelektroforetickych variantov (IEV), ktoré obsafati sekvenciu SLNVIHEWK, nachadzajucu sa
blizko N-terminalného konca apalbuminu2 a sekvedNDDFNFDDVNFR (AA386-399), ktora
sa nachadza v oblasti C-terminalu. V molekule IEV7 sme zistili v sekvenciu MTIDGESFTL
(AA251-261)¢o poukazuje na skratenie tohto polypeptidu v konooC-terminale. Vo vSetkych
pripadoch ide o sekvencie identické s apalbumiB®.d. 8 sa nachadzal v stopovom mnozZstve. V
dalSom sa zameriame nacenie chemickej Struktiry komponentov postrafrstg modifikacie
minoritnej bielkoviny apalbuminu2 a jej antimikrédbiych vlastnosti.

Lecture:
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Bilikova K,Lehrach H, Simuth J The view on scarggnomic potential of honeybee innate
immunity 8 -11 Sep 2008 3rd European ConferenceAmtiology Belfast Proceedings, p.11

Poster:

Krakova T, Simuth J, Bilikova K, Heterologous exgomn of aplbumins - the dominant proteins of
honeybee royal jelly 17 Oct 2008 Central Europeangdtess of Life Sciences Eurobiotech 2008
Krakow Acta Biochimica Polonica, Vol.55 Supplemdf/2008, p.109

Projekty narodnych agentar
Programy: VEGA

1.) Vplyv proteolytickej modifikacie na proteinovéinterakcie GABA transportéra GAT-1
(Effect of proteolytic modification on protein irdetions of GABA transporter GAT-1)

Zodpovedny rieSitd’: Martina Baliova

Trvanie projektu: 1.1.2007 / 31.12.2009
Evidenéné ¢islo projektu:  2/7050/27

Organizécia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej bioldgie SAV
Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:

Finanéné zabezpéenie:  VEGA - 71000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Podarilo sa nam ukézaze za zvySenej koncentracie vapnika je z C-tetmeho konca GABA
transportéra odStepovany segment aminokyselin. e~prateiny obsahujuce cely a skrateny C-
koniec GAT1 boli inkubované s proteinovym extraktoeuronalnych buniek a analyzovane na
pritomnos interagujucich proteinov. Vysledky ukazali ze $&n§ C-terminus stratil schoprtos
viaza’ protein o vékosti priblizne 300kDa.

2.) Tvorba asymetrického septa péas procesu bunkovej diferenciacie Bacillus subtiki
(Asymmetric septum formation during cell differaitin process in Bacillus subtillis)

Zodpovedny rieSitd’: Imrich Barak

Trvanie projektu: 1.1.2007 /1.12.2009

Eviden¢né ¢islo projektu:  2/7007/27

Organizacia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej biologie SAV
Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:

Finan¢éné zabezpéenie:  VEGA - 454000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Pri Studiu mechanizmu bunkového delenia a tvorbymasrického septa v B. subtilis sme sa
zamerali na Stadium interakcii bielkovin, ktorézsgastiuju tohto procesu. Protein DivIVA, ktory
je dbélezitym prvkom mechanizmu zabegp@ceho spravnu poziciu deliaceho septa, sme skamal
podrobnejSie. Na charakterizaciu DivIVA komplexaaespouZili rézne in vivo a in vitro techniky.
Uskutanili sme biochemické experimenty ako ko-expresiass-linking a pull-down analyza.
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Skumali sme moZndsinterakcie DivIVA/MInD, DivIVA/Spo0J, DivIVA/Soj aDivIVA/RacA
proteinmi, u ktorych sa predpoklada, Ze su &mekprepojené.

S cidom Studové detailnejSie bunkové delenie sme pouZili tiez imovmetddy fluorescemej
“time-laps$ a konfokalnej mikroskopie vyuzitim bielkovin sipojenym GFP proteinom a farbenim
membrany Specifickymi farbkami. Pozorovali sme pri tom predtym neznamy tyalzacie Gfp-
MinD a zaporne nabitych fosfolipidov a ich ko-loizaiciu na Spiralovitych Utvaroch a navrhli sme
novy model pre vyber miesta delenia, v ktorom raizljgcu Ulohu hraju negativne nabité lipidy.

1. N. Pavlendova, K. Muchova, I. Barak (2007) Chosome Segregation in Bacillus subtilis. Folia
Microbiologica 52: 563-572.

2. Patrik Florek, Katarina Muchova, Pamela P&kelva and Imrich Barak (2008) Expression of
functional Bacillus SpollSAB toxin-antitoxin modglén Escherichia coli. FEMS Microbiol. Letters
278:177-184.

3. Barak I, Muchova K, Wilkinson AJ, O'Toole PJyRadova N.: Lipid spirals in Bacillus subtilis
and their role in cell division. Mol Microbiol. 28Q0Jun;68(5):1315-27).

4. J.C. Zweers, |. Barak, D. Becher, A.J.M. Driesdd. Hecker, V.P. Kontinen, M.J. Salldt,
Vavrova, and J.M. van Dijl (2008) Development ofcBlas subtilis as a cell factory for membrane
proteins and protein complexes. Microbial Cell Baets 7: 10

3.) Nové, potencialne gény rezistencie &iomuénatke jaémennej derivované od PR-proteinov.
(New, potential gesistance genes against powderydemi derived from PR-proteins)

Zodpovedny rieSitd’: Vladena Bauerova

Trvanie projektu: 1.1.2007 / 31.12.2009
Evidenéné ¢islo projektu:  1/4360/07

Organizécia je nie

koordinatorom projektu:

Koordinator: Prirodovedecka Fakulta UK
Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:

Finanéné zabezpéenie:  VEGA - 38000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

1.vyizolovali sme extracelularne a kyslé membranpugéteinové extrakty z listov senzitivnheho
kultivaru ja&mena infikovaného dvomi patotypmi migatky v obdobi sporulacie ;

2.vyizolovali sme vysokomolekulovl rastlinnG DNA &asti primarnych listov senzitivneho
kultivaru ja&mena infikovanych dvomi patotypmi ndhatky. Po elektroforetickej analyze sme
okrem genomickej DNA zistili pritomnéglazmidovej DNA s réznoui#kou v intervale 9,4-4kb v
zavislosti od patotypu patogéna;

3.otestovali moznassitasnej identifikacie kyslych chitinaz a glukandz\Westernblote a over-lay
metody pomocou RBB- CM-chitinu a laminarinu;

Parciale vysledky boli prezentované formou posterd5. vedeckej konferencii “Nové poznatky z
genetiky a Bachtenia ptnohospodarskych rastlin®, 12.-13. 11. 2008, tRiey.

Publikacie:

Hlinkova E., Bauerova- Hlinkova V., Bobak, M., Valka, D.: Some molecular and biochemical
characteristics of PR-4 protein synthesized by -patitogen interactions with different genetic
background. In: Nové poznatky z genetiky lTachtenia ptnohospodarskych rastlin. (Eds.: V.
Sudyova; E. Gregova ), Zbornik z 15. Vedeckej kamerfeie 12.-13. 11. 2008, SCPV Riagy
2008,108-111.
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4.) Funkéna analyza replikatnych proteinov bakteriofaga BFK20 a ich uUloha v proese
fagovej infekcie bakteridlneho kmdia (The functional analysis of bacteriophage BFK20
replication proteins and their role in process of hage infection)

Zodpovedny rieSitd’: Gabriela Bukovska

Trvanie projektu: 1.1.2008 / 31.12.2010
Evidenéné ¢islo projektu: 2/0127/08

Organizécia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej bioldgie SAV
Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:

Finanéné zabezpéenie:  VEGA - 180000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Predmetom nasho Stadia su replikacné proteiny ledaga BFK20 - helikdza (gp4l), RepA

podobny protein (gp43) a DNA polymeraza | (gp44Eng kddujuce replikacné proteiny sme
klonovali do expresného vektora pET28a+. Rekomhim&aplazmidy pET28/41SA, pET28/41SB,

pPET28/43, pET28/43S a pET28/44, obsahujice ORFARFA3 a ORF44 sme pouZili na

transformaciu hostitelskych buniek E. coli BL21 ®)Ea sledovali expresiu pravdepodobnych
replikacnych proteinov v expresnom hostitelovi.tilisme, Ze exprimované proteiny zostavaju v
nerozpustnej frakcii bunkového lyzatu a preto budtrebné najst vhodni metddu na ich izolaciu z
inkliznych teliesok. Vypracovali sme postup pudftie inkliznych teliesok, ich solubilizacie a

naslednej renaturicie proteinov gp41HNA a gp4lHMBestern blot analyzou sme potvrdili

pritomnost exprimovanych proteinov s His6Tag fazitaolované proteiny sme charakterizovali
pomocou nativnej elektroforézy a stanovili ich AZB&I aktivitu. Bioinformatickou analyzou sme

na aminokyselinovej sekvencii identifikovali niekkomotivy charakteristické pre helikazy rodiny
SF1 a SF2.

5.) Uloha septinového komplexu v bunkovom deleni karyontov (Role of septin complex in
eukaryotic cell division)

Zodpovedny rieSitd’: Marian FarkaSovsky

Trvanie projektu: 1.1.2008 / 31.12.2010
Eviden¢né ¢islo projektu: 2/0038/08

Organizacia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej biologie SAV
Pocet spoluriesSitd’skych 1 - Nemecko: 1

institacii:

Finan¢éné zabezpéenie:  VEGA - 83000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Predmetom nasho $tadia su septiny, proteiny eseecjdi deleni eukaryontov. Uloha GTP
hydrolyzy pri tomto procese a pre funkciu tychtotpinov je doteraz nezndma. Z predchadzajucej
prace, kde bola gena Struktira SEPT2 (1-315) s naviazanym GDP al&emim 3.4 A nebolo
zrejmé, ktoré aminokyselinové zvysky sa pdédjé na hydrolyze nukleotidu. Preto sme pristupili k
priprave rekombinantného SEPT2 s naviazanym GpplHigili jeho strukturu s rozlidenim 2.9 A.

Z tejto Struktdry je zrejmé, Ze aminokyselinové 3y Thr78 z oblasti switch | a Gly104 z oblasti
switch 1l vytvaraju vazbu g-fosfatom GTP,é0 ma za nasledok posunutd-$3 struktary v
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porovnani so SEPT2-GDP a ovpiiyyu tak N,C-rozhranie. Okrem toho je v StruktUrgtseu s
nukleotidtrifosfatom G-rozhranie stabilizované Jamiou vazbou medzi dvoma konzervovanymi
aminokyselinovymi zvySkami. Délezitbsspomenutych aminokyselinovych zvySkov pre funkciu
bola potvrdena pomocou biochemickych metdd a i wivkvasinkach. V Struktire sme nenasli
katalyticky zvySok podigjuci sa na hydrolyze nukleotidu. V tomto procesajth Ulohu
pravdepodobnédal’Sie proteiny, ptiom jednym z kandidatov je Gicl alebo Gic2d¥l'Sej praci sa
budeme sa zaober&ch vplyvom na vznik septinovych komplexov a septiych filamentov ako aj
pri hydrolyze GTP.

Prezentacia vysledkov na:

Farkasovsky, M.: Structural insight into the sedtlament assembly. XVI. Cytoskeletarni klub,
Vranovska Ves, Czech Republic, 14-16 May 2008.it@avecture)

6.) Determinovanie bakterialnej diverzity a variability = genetickych determinantov
rezistencie v prostredi znéistenom toxickymi kovmi na kultivacii zavislymi a nezavislymi
postupmi (Determination of bacterial diversity and variabyl of genetic resistance determinants
in toxic-metal-contaminated environments by cutioradependent and - independent approaches)

Zodpovedny rieSitd’: Peter Ferianc

Trvanie projektu: 1.1.2007 /1.12.2009

Eviden¢né ¢islo projektu:  2/7022/27

Organizacia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej biologie SAV
Pocet spoluriesitd’skych 0

institacii:

Finan¢éné zabezpéenie:  VEGA - 111000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Pre vyuZzitie baktérii v bioremediaciach je nevymduziskd kmene, ktoré su Specifické nacié
kontaminované miesto, su kultivovit@ a maju vysoku Urovie degradénej aktivity vai
polutantu. V predkladanej praci sme pouzili fylogecki analyzu na vyskum jednak
kultivovatd’ného bakteridlneho spdlenstva a jednak génov rezistentnychkiviéazkym kovom
nesenych baktériami tohto spdémstva izolovanymi z pédy z&istenej niklom, kobaltom, zinkom,
Zelezom, mé&ou a kadmiom. Fylogeneticka analyza bakterialndjluky ukazala na pritomnés
zastupcov Styroch bakterialnych skupin, Actinoba@atdBacteroidetes, Firmicutes a Proteobacteria
(Alfa-, Beta- a Gammaproteobacteria), s dominanaastupcov Proteobacteria a Actinobacteria.
VSetky izolaty boli schopné rawy pritomnosti sledovanyctazkych kovov a ich rast koreloval s
koncentraciou kovov v péde. Okrem toho, 21 izol&t@slo determinanty rezistencietv@azkym
kovom podobnymi bdi s génom czcA alebo nccA. Produkty tychto génov idehntifikované bd
ako CzcA efluxné pumpyazkych kovov alebo ako membranové proteiny katigobwefluxnych
systémov. Tieto baktérie by mohli hyotencidlne zapojené do procesov odsivaniatazkych
kovov z kontaminovaného prostredia.

KARELOVA, Edita — HARICHOVA, Jana — FERIANC, Petéfhe fates of culturable bacteria in
heavy-metal-contaminated soil. In Program, sbopigkinaSek a poster- XXI. Biochemicky sjezd
- Ceské Budejovice, Ceska republika, 14.-17.09.2008, S. 161.

7.) Proteinové inZinierstvo délezitych exo-alfa-gkan hydrolaz zamerané na cielent zmenu

ich technologickych vlastnosti (Protein engineering of the exo-acting ?-glucan rojyakes
oriented to design of technologically attractivegmes)
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Zodpovedny rieSitd’: Juraj GaSperik

Trvanie projektu: 1.1.2007 / 31.12.2009
Eviden¢né ¢islo projektu: 2/7144/27

Organizacia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej biologie SAV
Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:

Finan¢éné zabezpéenie:  VEGA - 118000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

V ramci projektu sa poktavalo v rieSeni dvoctiastkovych uloh:

a.

Verké usilie sa venovalo pokusu pripravieglykozylované glukoamylazy Gla, Glu a Glm z
variantnych km#ov kvasinky Saccharomycopsis fibuligera v kvalitoginej pre kryStalografické
Stadium s mutaciami na spojnici medzi katalytickgngkrob viaZzucim miestom. Ich priprava po
expresii v E. coli a naslednej izolaci cestou reratie vo forme fixovaného proteinu
prostrednictvom His.kotvy na pevny nbsia ukazala akéazko priechodna aj napriek zabraneniu
vzajomnej interakcii medzi renaturujucimi molekularAby sa eliminovali problémy sé&innou
renaturaciou,d’alSia praca sa orientovala na pripravu konStrukpog produkciu nativnych
glukoamylaz pomocou expresie v S. cerevisiae s yrézipoitom mutacii v potencialnych
glykozylatnych miestach.

Pripravili sa krystaly glukoamyldzy Gla, piatich tantov GIm a troch mutantov Glu, ktoré sa
testovali na laboratornom zdroji réntgenového Ziexev Delfte (Bruker AXS) ako aj na
synchrotrone EMBL DESY v Hamburgu. Krystaly glukodéz GIm a Glu sice difraktovali az po
rozliSenie 2 A, ale vdladom na ich malé rozmery, anizotropiu a poskodzevadrarenim, sa
nepodarilo zatihzmera kompletny subor déat. Z krystalov neglykozylovaf@my glukoamylazy
Gla (priestorova grupa P2 s rozmermi a=66.7, b58%83.8, beta=110°) bol zmerany kompletny
datovy stbor s rozlisenim 1.78 A, ktory budelalSej praci pouZity pre &enie jej terciarnej
Struktary.

b.

Problémy s agregaciou rekombinantnejlukozidazy z Thermomonospora curvata boli vymese
preklonovanim do pET 26b vektoru s naslednou eiquedo periplazmy. Takto pripraveny protein
vSak v zavislosti od podmienok expresie viazal elzag’alSi protein s MW cca 40 kDa, alebo javil
Struktirnu nehomogenitu v nativnych podmienkachziddnom z uvedenych pripadov sa Zatia
nepodarilo pripravi dobre difraktujuce krystaly.

Prezentacia predbeznych vysledkov na lll. Vedek&gjerencii doktorandov, Nitra,28.11.2008

REKOMBINANTNE GLUKOAMYLAZY ZO SACCHAROMYCOPSIS FIBWIGERA A
DEGRADACIA SUROVEHO SKROBU M.KARSAYOVA, E.HOSTINOVA J.GASPERIK
Zbornik ISBN 978-80-552-0138-2, str. 61-62

8.) Transkripcna analyza bakteriofaga pl1/6 zo Strefwmyces aureofaciengTranscriptional

analysis of the Streptomyces aureofaciens phage 6) ul/
Zodpovedny rieSitd’: Andrej Godany

Trvanie projektu: 1.1.2008 / 31.12.2010

Eviden¢né ¢islo projektu: 2/0121/08

Organizacia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej biologie SAV
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Pocet spoluriesSitd’skych 0
institacii:
Finan¢éné zabezpéenie:  VEGA - 212000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

-Pre rieSenie clev projektu sa konstruoval rad promotérovych somdjftinkénych vektorov
vhodnych pre Escherichia coli a streptomycéty, &tsa vyuZziju na stanovenie promoétorovej
aktivity na baze expresie bezpromotorovych géncsistencie na antibiotika v pritomnosti
prométorovych sekvencii.

-Klonovai sa PCR amplifikované intergénové oblastientifikovanéh na genomel/6 do
promotorovych sond a identifikoli sa Useky aktirgidej DNA (prométorové oblasti)
zabezpéujuce expresiu bezpromotorovych génov rezistena@i amtibiotika (kanamycin a
apramycin).

9.) Evolwné trendy u amylaz Studované v post-genomickej érgEvolutionary trends in
amylases studied in the post-genome era.)

Zodpovedny riesitd’: Stefan Janeek

Trvanie projektu: 1.1.2008 / 31.12.2010
Eviden¢né ¢islo projektu: 2/0114/08

Organizacia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej biologie SAV
Pocet spoluriesitd’skych 0

institacii:

Finan¢éné zabezpéenie:  VEGA - 149000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

D , o

GODANY, Andrej - VIDOVA, Barbora - JANEEK, Stefan. The unique glycoside hydrolase
family 77 amylomaltase from Borrelia burgdorferitivionly catalytic triad conserved. In FEMS
Microbiology Letters. ISSN 0378-1097 (Print), 156468 (Electronic), 2008, vol. 284, no. 1, p.84-
91. DOI: 10.1111/j.1574-6968.2008.01191 .x.

(2)

MACHOVIC, Martin - JANECEK, Stefan. Domain evolution in the GH13 pullula@asibfamily
with focus on the carbohydrate-binding module fgn#iB. In Biologia. ISSN 0006-3088 (Print)
1336-9563 (Electronic), 2008, vol. 63, no. 6, p.2:a®68. DOI: 10.2478/s11756-008-0162-4.

(3) JANECEK, Stefan. Sequence fingerprints in the evolutidnthe alpha-amylase family. In
Carbohydrate-active Enzymes - Structure, Functiwh Applications. PARK, Kwan-Hwa (editor).
ISBN 978-1-84569-519-4, Woodhead Publishing, Cadga; p.45-63.

10.) Uloha proteazy kalpain vo fyziologii glycinovgh transportérov (Role of protease calpain in
glycine transportes physiology)

Zodpovedny rieSitd’: FrantiSek Jursky
Trvanie projektu: 1.1.2007 / 31.12.2009
Evidenéné ¢islo projektu:  2/7049/27
Organizécia je ano

koordinatorom projektu:
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Koordinator: Ustav molekularnej bioldgie SAV
Pocet spoluriesSitd’skych 0
institacii:

Finanéné zabezpéenie:  VEGA - 78000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Lokalizovali sme Stiepne miesta pre protedzu kalpairekombinantnej C-terminalnej doméne
glycinového transportéra GlyT1. Z polyklonalnehaaséme izolovali selektivne protilatkove
epitopy proti jednotlivym Stiepnym fragmentom. Ay v izolovanych neurondnych zakeniach
ukazala Ze proteaza kalpain naozaj odstepuje mkiiatky peptid z C-konca GlyT1.

11.) Reguléacia bakteridlnej diferenciacie a patogestity vo va’ahu k odozve na stres, uloha
sigma faktorov RNA polymerazy v tychto procesoct{Regulation of bacterial differentiation and
pathogenicity in relation to stress response, rofesinga factors of RNA polymerase in these
processes)

Zodpovedny rieSitd’: Jan Kormanec

Trvanie projektu: 1.1.2006 / 1.12.2008

Evidenéné ¢islo projektu: 2/6010/26

Organizécia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej bioldgie SAV
Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:

Finanéné zabezpéenie:  VEGA - 272000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Charakterizovali sme reguléaciu sigma faktorov SigHSigB v odozve na stres a diferenciécii
Streptomyces coelicolor na transkmej a translénej Urovni a ich vzdjomné regudlz prepojenie.
Deletovali sme operény sigH a sigB spolu s ich poktadanymi regulatormi, nasledne ich
komplementovali s jednotlivymi génmi a analyzovidnotyp a expresiu zavislych génov. Ich
komplementacia preukazala déleziti negativhu Ulahti-sigma faktorov UshX a RsbA pri
regulacii aktivacie SigH a SigB. Sekwere sme charakterizovali 29 395 bp DNA klastra aurl
génov pre proteiny modifikujuce polyketidové ardgiikum auricin v Streptomyces aureofaciens
CCM3239. Po heterologickej expresii genov aurl re@omyces lividans sme dosiahli iba’me
nizku produkciu auricinu. ldentifikovali a charaktevali sme dve gény sagA a sagR pre gama-
butyrolaktonovy systém a analyzou ich mutantov simlézali, Ze hraja délezitt ulohu v globalnej
regulécii sekundarneho metabolizmu v S. aureofacie€M3239 vratane produkcie auricinu.
Charakterizovali sme expresiu troch génov eap, envwb, kodujucich adheziny u Staphylococcus
aureus a zistili zavislésna virulergnych transkripnych faktoroch. S vyuzitim dvoj-plazmidového
systému sme identifikovali a charakterizovali dvampoétory zavislé na sigma faktore SigH v S.
aureus, ktoré riadili expresiu génov regulénov coraGcomE pre geneticki kompetenciu.
Charakterizovali sme expresiu génu sigH, ktora genflexne regulovana na dlhom operdne
pringjmensom Styrmi promotormi. Pomocou dvoj-pladového systému sme identifikovali
promoétory zavisle na alternativnom sigma faktoregJSiv Mycobacterium tuberculosis.
Charakterizovali sme RpoE-zavisly gén smpA, kodupmotein komplexu YaeT potrebného k
lokalizacii proteinov vonkajSej membrany v Salmdmetyphimurium. Charakterizovali sme
expresiu smpA, pripravili sme dély mutant v tomto géne a zistili sme, Ze je vyraateuovany

v mySom modeli¢o naznailo délezitu ulohu tohto génu v patogenicite.

Publikacie:
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1, Harraghy, N., Homerova, D., Herrmann, M., Koreanl.: Mapping the transcription start point
of the Staphylococcus aureus eap, emp and vwb persnceveals a conserved sequence that is
essential for expression of these genes. J. Bakt&€0 (2008) 447-451.

2, Lewis, C., Skovierova, H., Rowley, G., Rezuchda Homerova, D., Stevenson, A., Sherry, A.,
Kormanec, J., Roberts, M: Small outer membraneplipi®in, SmpA, is regulated by ?E and has a
role in cell envelope integrity and virulence oflrBanella enterica Serovar Typhimurium.
Microbiology-SGM 154 (2008) 979-988.

3, Homerova, D., Halgasova, L., Kormanec, J.: Gdsad extracytoplasmic function sigma factors
in Mycobacterium tuberculosis: identification of?d-dependent promoter upstream of sigl. FEMS
Microbiol. Lett 280 (2008) 120-126.

Prezentécie na vedeckych podujatiach

1, Sevikova, B., Mazurakova, V., Kormanec, J.: Link beem regulation of two stress response
sigma factors SigH and SigB in Streptomyces cokdic@bornik abstraktov, XXI. Biochemicky
zjazd,Ceské Budjovice, Ceska Republika, 2008, p. 97. ISBN 80-86313-21-2.

2, Homerov4, D., Kormanec, J.: Ildentification ofoqmoters recognized by RNA polymerase
containing Staphylococcus aureus sigma factor SigH transcriptional charcterization of SigH
operon. Zbornik abstraktov, XXI. Biochemicky zjazteské Budjovice, Ceska Republika, 2008,
p. 98. ISBN 80-86313-21-2.

3, Feckoval’., Novakova, R., Kuta$, P., Kormanec, J.: The gereoding gama-butyrolactone
autoregulator-recegtor system in Streptomyces facems CCM3239. Zbornik abstraktov, XXI.
Biochemicky zjazd(Ceské Budjovice, Ceska Republika, 2008, p. 97. ISBN 80-86313-21-2.

4, Kutas, P., Novakova, R., Feckoua, Bistakova, J., Kormanec, J.: Characterizatibgene
cluster for polyketide antibiotic auricin in Streptyces aureofaciens CCM3239.

5, Dumoulin, A., Homerova, D., Kormanec, J., BerBechi, B., Bischoff, M.: Molecular analysis
of the Sigma H regulon of Staphylococcus aureusJébrestagung der Deutschen Gesellschaft fur
Hygiene und Mikrobiologie (DGHM) e. V. Dresden 24-3eptember 2008.

Abstract in: INTERNATIONAL JOURNAL OF MEDICAL MICR®IOLOGY 298 (2008) 44-44,
Suppl. 45.

12.) Lon proteaza a mtDNA viazuce bielkoviny(Lon protease and mtDNA binding proteins)

Zodpovedny rieSitd’: Eva Kutejova

Trvanie projektu: 1.1.2008 / 31.12.2010
Evidenéné ¢islo projektu:  2/0141/08

Organizécia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej biol6gie SAV
Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:

Finanéné zabezpéenie:  VEGA - 155000 Sk

Dosiahnuté vysledky:
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Studovali sme stabilitu skratenych mutantondskej Lon proteazy a zistili sme, Ze pre vytvoeeni
stabilnej furnej proteazy je potrebna ako N-terminalna a prgteiia domeéna tak aj SSD doména.
Ziskali sme krystaliky proteolytickej domériydskej Lon protedzy ako aj difrake data pre tieto
krystaly.

Boli pripravené expresné systéemy Candida parapsilosn proteazy s His-tagom a GFP fuziou.
Bola potvrdena lokalizacia tejto proteazy v mitoetinach. Bola editovana knizka v zahkan@m
vydavatéstve, ktorej bola publikovana kapitola o Lon praiséh.

Kniha

Eva Kutejova

ATP-Dependent Proteases

ISBN 978-81-308-0282-4

Research Signpost, Trivandrum - 695023, Keralaalndi

Kapitola v knihe
Gabriela Ondrovicova, Vladena Hlinkova, Jacob Baunet Eva Kutejova
Lon: An ATP-dependent protease with diverse (ptgmt) functions in the cell pp.1-40

13.) BioreStaurovanie: komplexna analyza mikroflory prostredia vyuzitel’nej v inovaénych
technikach pri reStaurovani kamennych umeleckych dil (Biorestoration: complex analysis of
environmental microflora applied to innovative staartwork restoration techniques)

Zodpovedny rieSitd’: Domenico Pangallo

Trvanie projektu: 1.1.2008 / 31.1.2010

Evidenéné ¢islo projektu: 2/0117/08

Organizécia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej biol6gie SAV
Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:

Finanéné zabezpéenie:  VEGA - 133000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Vhodné baktérie pre biomineralizaciu a spevnenimé@@ov boli izolované z klasickych kamennych
lomov blizko Bratislavy a z fresky. Baktérie redjidae siru (SRB) boli izolované z prostredia
opustenych bani(Pezinok, Banska Stiavnica). Prekdet roznych génov zodpovednych za
biomineralizaciu (IcfA operon, ureC gene) a reduksiry (apsA and dsrAB gene) boli vyvinuté
rozne metody zaloZzené na PCR. Izolované baktérietéstované pre zistenie ich schopnosti
spevnenia kamm@ a odstraneniéierneho povlaku.

14.) Vplyv environmentalnej z&aZe na p6dne mikroorganizmy a ich biologické aktity
(Influence of environmental drain on soil microonggms and their biological activity)

Zodpovedny rieSitd’: Domenico Pangallo

Trvanie projektu: 1.1.2008 / 31.12.2010

Evidenéné ¢islo projektu: 1/0159/08

Organizécia je nie

koordinatorom projektu:

Koordinator: Simonoviova Alexandra, doc.RNDr., CSc., PriF UK

Pocet spoluriesSitd’skych 0
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institacii:
Finanéné zabezpéenie:  VEGA - 35000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Vplyv starej banskej zataze boli Studované v ldkaRezinok-Kolarsky vrch, kde dominujacim
negativnym faktorom je As a Sb. Prikladom vyrazagpifkacie pddneho prostredia je lokalita
Banska Stiavnica-Sobov. Z teito lokality boli izeémé mikroorganizmi. Okrem S$tandardnych
kultivacnych metdd na diagnostickych zivnych podbola pouzita aj PCR analyza na zaklade 16S
rDNA a 26S rDNA a nasledne sekvenovanie.

15.) Ekologicky vplyv znéistenia prostredia na expresiu a diverzitu katalazeperoxidazovych
génov mikrobialnych izolatov. (Ecological influence of polluted environment ompression and
diversity of catalase-peroxidases genes of mictabaates.)

Zodpovedny rieSitd’: Bystrik Polek

Trvanie projektu: 1.1.2008 / 31.12.2010
Evidenéné ¢islo projektu: 2/0084/08

Organizécia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej bioldgie SAV
Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:

Finanéné zabezpéenie:  VEGA - 132000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Pre prezitie jednotlivych izoldtov PseudomonasdautAchromobacter xylosoxidans a Bacillus
megaterium v zngstenom prostredi ropnymi latkami je dolezita espekatalazove) ako i
peroxidazovej aktivity. Elektroforeticky zaznam lorych extraktov v aerébnych podmienkach
pocas rastu jednotlivych izolatov v exponencialnejeféagkazoval jeden izoenzym kataldzovej ako
aj peroxidazovej aktivity. NaSe vysledky odlhgl vyrazna diverzitu v odpovediach katalaz na
vonkajSi oxidany stress reprezentovany peroxidom vodika, perdoyoc kyselinou ako | o- resp.
p-fenyléndiaminom v laboratérnych podmienkach. Pozana diverzita je odpod®u priamej
korelacie s produkciou izoenzymov v individualny@olatoch. Usudzujeme, Ze regulacia
hydroperoxidazovych variantov je délezita pre praddie baktérii v znéstenom prostredi.
1.BUCKOVA M., GODOCIKOVA J., ZAMOCKY M., POLEK, B. Bacterial isolategrom
polluted environment exhibiting catalase and pefase activity. In Book of Abstracts ,21.
Biochemicky sjezd“Ceské Budejovice eska republika, 2008, s. 61.

16.) Detekcia mutacii onkogénov pri rakovine GIT(Detection of oncogen mutation in carcer of
GIT)

Zodpovedny rieSitd’: Jana Ugatakova

Trvanie projektu: 1.1.2007 / 31.12.2009
Evidenéné ¢islo projektu:  2/7160/27

Organizécia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej biol6gie SAV
Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:

Finanéné zabezpéenie:  VEGA - 75000 Sk
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Dosiahnuté vysledky:

Ziskali sme dalSie vzorky od pacientov s rakovipamkreasu a hrubéhweva. Genomickd DNA
bola izolovana z formalinom fixovanych a parafina@aliatych vzoriek, zo vzoriekerstvého
tkaniva zmrazeného v tekutom dusiku a z telesnglutin, tieZcerstvo mrazenych pouZzitim
QIAamp DNA kitu. DNA z bunkovej linie SW480, ktodbsahuje mutaciu v 12 koddne génu K-ras
(Glyl2val, GGT?GTT)bola pouzitd ako pozitivna katdr DNA z normalnychludskych
lymfocytov bola pouzita ako negativna kontrola. dddekciu bodovej mutacie v genomickej DNA
sme pouzili metdédu TagMan SNP genotypirg eseje a metdédu hybridizgych prob na wenie
polymorfizmov a alelickej diskriminacie s vyuZzitipristrojov Applied Biosystems 7900HT Fast
Real-Time PCR System a LightCycler 2.0 Instrument.

1. Ugokakov4, J., Bukovska, G., Hlavaty, T., Timko, J. tdation of point mutations in Ras
oncogene by Real-Time PCR-based genotyping asdagynik abstraktov, XXI. Biochemicky
zjazd,Ceské Budjovice, Ceska Republika, 2008, p. 108. ISBN 80-86313-21-2.

17.) Vplyv genetickych polymorfizmov génov CARD 15, TPMT a apoptotickych génov
komplexu Fas/Fas ligand na prognézu a terapiu paamrov s Crohnovou chorobou a
ulceréznou kolitidou (Influence of genetic polymorphisms of genes CAED TPMT and
apoptosis genes of the complex FAS/FAS ligand enptbgnosis and therapy in patients with
Crohn's disease and ulcerous colitis)

Zodpovedny rieSitd’: Jana Ugatakova

Trvanie projektu: 1.1.2008 / 31.12.2010
Evidenéné ¢islo projektu: 1/0007/08

Organizécia je nie

koordinatorom projektu:

Koordinator: Lekéarska fakulta UK, Bratislava
Pocet spoluriesSitd’skych 1 - Slovensko: 1

institacii:

Finan¢né zabezpéenie:

Dosiahnuté vysledky:
Ziskali sa vzorky od pacientov s Crohnovou chorolatceréznou kolitidou, ktoré boli podrobené
genotypizacii znamych polymorfizmov génov CARD15 Hgand -870 C/T, Fas 670 G/A.

18.) Struktarna analyza enzymovej Specificity a rogoznavania ligandu bielkovinou
(Structural analysis of enzyme specificity and @irot ligand recognition)

Zodpovedny rieSitd’: LCubica Urbanikova

Trvanie projektu: 1.1.2008 / 31.12.2010
Evidenéné ¢islo projektu: 2/0165/08

Organizacia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej biologie SAV
Pocet spoluriesitd’skych 0

institacii:

Finan¢éné zabezpéenie:  VEGA - 119000 Sk

Dosiahnuté vysledky:
Beta-glukoziddza hydrolyzuje glykozidickl vazbu miedukornym a necukornym zbytkom
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(aglykon) molekuly substratu. V ramci Stadia Stiuktych principov enzymovej Specificity beta-
1,4-D-glukozidazy Zm-p60.1 z kukurice boli priprase kryStaly mutantov W373K a E168Q
(mutacia v oblasti vazbového miesta pre aglykonssatu a v katalytickom mieste) ako i
komplexov wt enzymu a W373K mutantu s vybranymwvdiacidami (aglykon) a pNPGIc (4-
nitrofenyl 1-tiof-D-glukopyranozid — analdég substratu). KryStaly ppgvené v rbznych
podmienkach boli testované a charakterizované pomodntgenového zZiarenia na laboratérnom
zdroji (Bruker AXS, Delft). Napriek tomu, Ze enzykmystalizuje pri viacerych podmienkach,
stretli sme sa s viacerymi problémami: i) &@ sa tvoria malé krystaly, ktoré difraktuju s
rozlienim do 3 A, ale niektoré krystaly nedifraglitwobec, ii) kryStaly vykazuju zgad
anizotropiu, iii) aj krystaly z tej istej kvapky rhdé ma rozdielne mriezkové parametre a kvalitu.
Na zéklade testov boli vybrané podmienky kryStaiiedktoré smel’alej optimalizovali. Zarove
sme d’alej optimalizovali aj podmienky a sp6sob ich zarorania pre meranie dat pri teplote
100K. Z pripravenych kryStalov sme pomocou synaebraivého Ziarenia na pracovisku EMBL c/o
DESY v Hamburgu namerali data pre&emie terciarnej Struktary. Spolu bolo nameranyattese
suborov dat z krystalov : mutantov W373K a E168Ql(Senie 2 a 2.25 A), komplexov wt-
pNPGIc (1.9 a 2.0 A) a wt-quercetin (2.6 A) pripea¢ kokrystalizaciou a komplexov wt-rutin (1.8
A) a W373K-rutin (2.2 A) pripravenych difaziou.

Programy: APVV

19.) Stadium zékladnych bunkovych dejov v modelovormikroorganizme Bacillus subtilis:
Bunkové delenie a programovana bunkova sntt. (Study of basic cell processes in model
microorganism Bacillus subtilis: Cell division apdogrammed cell death.)

Zodpovedny rieSitd’: Imrich Barak

Trvanie projektu: 1.11.2006 / 31.10.2010
Evidenéné ¢islo projektu:  APVV-LPP-0218-06

Organizécia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej biol6gie SAV
Pocet spolurieSitd’skych 0

institacii:

Finanéné zabezpéenie:  APVV - 1204000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Tvorba SpollSA-SpollISB komplexu, jeho stechiometaa stabilita boli Studované rdéznymi
biochemickymi a biofyzikalnymi metddami (napr. MALDOF, electrospray ionization, ITC, SPR,
SEC MALS).

Z pripravenych krystalov komplexu SpollSA a SpollgBteinov boli namerané difraké data.
Nasledne sa pripravili Se-Met kryStaly toho istéhozenia, ktoré sa vyuZiju na vyrieSenie
molekulovej Struktury uvedeného komplexu. Zaldm lokalizacie SpollSA sa pripravuje mutant
Bacillus subtilis s disruptovanym lokusom SpollSed fuzia SpollISA s GFP proteinom.

V druhej¢asti projektu sme po prvykrat ukazali pouzitim nagi@rnejSich zobrazovacich technik,
Ze fosfolipidy dok&zu vytvataSpiraly od polu k pélu v bunkach Bacillus subtiliSeto Spiraly su
rozpoznavaneé inhibitorovymi proteinmi a takymto sgibm dokazu riadi delenie buniek.
Poznanie mechanizmov bunkového delenia na molegjpldxovni pomaha v priprave novych
antibiotik, ktoré by dokazali zastaulelenie a tym rozmnoZovanie choroboplodnych baktér

1. N. Pavlendova, K. Muchova, I. Barak (2007) Chosome Segregation in Bacillus subtilis. Folia
Microbiologica 52: 563-572.
2. Patrik Florek, Katarina Muchova, Pamela P&kelva and Imrich Barak (2008) Expression of
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functional Bacillus SpolISAB toxin-antitoxin modglén Escherichia coli. FEMS Microbiol. Letters
278: 177-184.

3. I. Barék, K. Muchova, A.J. Wilkinson, P.J. O'Te@nd N. Pavlendova (2008) Lipid spirals in
Bacillus subtilis and their role in cell divisioklolecular Microbiology 68: 1315-1327.

4. J.C. Zweers, |. Barak, D. Becher, A.J.M. Driesdd. Hecker, V.P. Kontinen, M.J. Salldt,
Vavrova, and J.M. van Dijl (2008) Development ofcBlas subtilis as a cell factory for membrane
proteins and protein complexes. Microbial Cell Baets 7: 10

20.) Molekularna diagnostika pévodcov klieBami prenosnych ochoreni a vyvoj DNAgipu.
(Molecular diagnostics of tick-borne pathogens aedelopment of DNA chip.)

Zodpovedny rieSitd’: Imrich Barak

Trvanie projektu: 1.1.2006 / 31.12.2008
Eviden¢né ¢&islo projektu:  APVV-51-009205

Organizacia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej biologie SAV
Pocet spoluriesitd’skych 0

institacii:

Finanéné zabezpéenie:  APVV - 838000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Pre pripravu DNAgipu na detekciu r6znych kmev Borrelia prenaSanych Kliggmi v regione
Strednej Eurépy sme pripravili amino-modifikovangemodifikované oligo préby, ktoré Specificky
interagovali s citovou DNA kmewov B. burgdorferi sensu stricto, B. garinii, B. asiana. B.
afzelii, B. spielmanii a B. lusitaniae, a boli aptlizované hybridizané podmienky pre detekciu
jednotlivych kmeov. Zistili sme, Ze nemodifikované i amino-modifikmé proby B. burgdorferi
sensu stricto, B. afzelii, B. garinii, B. valaise@arB. lusitania a B. spielmanii hybridizuju Spesiif
S0 svojimi cidovymi DNA.

V spolupréaci s LF UK, Katedrou epidemiologie smetdgali klieSte, ktoré boli zozbierané na
zapadnom Slovensku a ktoré boli vySetrené na pric@mborélii pomocou DNA-chipu. Vo
vySetrovani klieov sad’alej pokr&uje.

Publikacie:

1. Elena Kocianova, DuSan Blask&vKatarina Smetanova, Katarina Schwarzova, Vojgahis,
Zina Ko¥anova, Denisa Millerova and Imrich Barak (2008) @arson of an oligo-chip based
assay with PCR method to measure the prevalendieleborne pathogenic bacteria in central
Slovakia. Biologia (Bratislava)in print

2. Magda Lukacova, Imrich Barak, Jan Kazar (2008)eRf structural variations of polysacharide
antigens in the pathogenicity of Gram-negative dxdat Clinical Microbiology and Infection in
print

21.) Funkénd a Strukturalna analyza replikaéného modulu korynefaga BFK20.(Functional
and structural analysis of corynephage BFK20 regtien module)

Zodpovedny rieSitd’: Gabriela Bukovska
Trvanie projektu: 1.6.2008 / 31.12.2010
Evidenéné ¢islo projektu:  APVV-0354-07
Organizécia je ano

koordinatorom projektu:
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Koordinator: Ustav molekularnej bioldgie SAV
Pocet spolurieSitd’skych 1 - Slovensko: 1
institacii:

Finanéné zabezpéenie:  APVV - 626000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Testovali sme expresiu klonovanych replikacnychtgirmv gp41HN (helikdza), a gp43HN a
gp43HNC (RepA like protein) v expresnom hostitel&gcherichia coli BL21 DE3. Optimalizovali
sme izolaciu gp41HN z purifikovanych inkliznychigsbk pomocou denaturacie a naslednej
renaturacie. V dalSom kroku sme testovali konformaciu izolovanéhootginu. Okrem
oligomérnych agregatov sme identifikovali aj v momy. Vysledky chceme ovériaj gélovou
filtraciou. Spravno$ plazmidovych konstruktov s klonovanym ORF43 (RefiRe protein)
korynefaga BFK20 v plazmide pET28 sme overili selox@anim. Testovali sme optimalne
podmienky indukcie exprimovaného proteinu gp43 GRX5 mM alebo 1 mM, 3 h pri 37 °C alebo
24 h pri 22 °C). Pri vSetkych uvedenych podmienksalprotein gp43HN nachédzal prevazne v
rozpustnej frakcii bunkového lyzatu. Pritomtiddis-Tagovej sekvencie u proteinu gp43HN sme
potvrdili Western blot analyzou. Exprimovany protsia ndm podarilo izolovgpomocou afinitnej
chromatografie pri laboratérnej teplote, pri tepldt °C sa dany protein na afinitny rioseviazal.
Bioinformatickou analyzou sme zistili, Ze v N-konep oblasti proteinov gp43HN a gp43HNC sa
pravdepodobne nachadza tzv. ,primase-polymerasemgopl) doména podobna doménam v
dvojfunkénych replikdzach z archaealnych plazmidov, ktoréykazuje homologiu so znamymi
prokaryotickymi primazami a polymerazami.

22.) Rezistencia natazké kovy ako faktor virulencie patogénnych baktéii (Heavy metals
resistance as a virulence factor of phatogenic eéaaj)

Zodpovedny rieSitd’: Peter Ferianc

Trvanie projektu: 1.3.2006 / 28.2.2009

Evidenéné ¢islo projektu:  20-054005

Organizécia je nie

koordinatorom projektu:

Koordinator: Prirodovedecka fakulta Univerzity Komenského, Keded

molekularnej bioldgie, Bratislava
Pocet spoluriesSitd’skych 0
institacii:
Finanéné zabezpéenie:  APVV - 187000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Pre sledovanie interakcii kadmiového stresovéhdepro YodA s potencialnymi partnermi v
bunkach Escherichia coli bol pripraveny expresnyekm. coli naklonovanim orf génu yodA do
expresného systému E. coli nasledovne: PCR pragirki yodA bol Stiepeny dvomi resitikymi
enzymami, BamHI a Ncol, s diem ziskad orf génu yodA a nasledne klonovany do plazmidu
pPET28 Stiepeného rovnakymi restriktazami. Jederdondv nesuci Badany inzert bol nasledne
testovany pre expresiu proteinu YodA indukovanu @oma IPTG na SDS-PAGE. Tento systém
nam umozni izolouwaa purifikova® protein YodA v dostatmom mnozstve potrebnom pdalSie
experimenty.

KARELOVA, Edita — HARICHOVA, Jana — FERIANC, Petéfhe fates of culturable bacteria in
heavy-metal-contaminated soil. In Program, sbopigkinaSek a postier- XXI. Biochemicky sjezd
— Ceské Budejovice, eska republika, 14.-17.09.2008, s. 161.
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23.) Molekularna charakterizacia regulacie a biosytézy polyketidového antibiotika auricinu
v Streptomyces aureofaciens CCM3239(Molecular characterization of regulation and
biosynthesis of polyketide antibiotic auricin imeptomyces aureofaciens CCM3239)

Zodpovedny rieSitd’: Jan Kormanec

Trvanie projektu: 1.6.2008 / 31.12.2011
Evidenéné ¢islo projektu:  APVV-0017-07

Organizécia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej bioldgie SAV
Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:

Finanéné zabezpéenie:  APVV - 737000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

V predchadzajucej etape projektu sme identifikowalsekvetine charakterizovali nukleotidovu
sekvenciu neuplného auricinového klastra aurl vep&imyces aureofaciens CCM3239.
Hybridizaciou kozmidovej kniznice sme identifikovalB reprezentativnych kozmidov s
prekryvajucimi sa fragmentmi DNA a po ich sekvenmvasme dostali 29 395 bp novej
nukleotidovej sekvencie, ktori sme zaslali do datgbGenBank. Rdtatovou analyzou tejto
sekvencie oblasti sme identifikovali 28 novych génch porovnanim s databazami sme zistili, Ze
prvych 8 génov koduje homoldgy proteinov pre biddgn deoxycukornefasti u mnohych
modifikovanych polyketidovych antibiotikp naznéuje, Ze antibiotikum auricin je pravdepodobne
rovhnako modifikovany deoxycukornou skupinou, resgkupinami. Charakterizovali sme
transkripciu génov auricinového klastra Northerot blybridizaciou a zistili sme, Ze gény aurlA —
aurlN su na jednom operéne pod kontrolou promésand Ap. Za delom zvySenia produkcie
auricinu sme klonovali gény klastra aurlA-aurlN Bodtrolou silného ermEp promoétora v nami
pripravenom klonovacom vektore na baze streptoroyééio integréného plazmidu pPM927. V
tomto konsStrukte sme deletovali predpokladany rieggt represorovy gén aurlB a vysledny
konStrukt sme zaviedli do heterologického KaeS. coelicolor CH999. Analyzou expresie sme
dokéazali na arovni mRNA pomocou Northern-blot hyirécie expresiu tohto klastra génov, avSak
produkcia medziproduktov auricinu analyzovana dikdgu HPLC a TLC spojenou s
biochromatografiou bola v porovnani s pévodnym kome S. aureofaciens CCM?3239I'ne
nizka. ldentifikovali a charakterizovali sme dvangésagA a sagR pre gama-butyrolaktonovy
systém a analyzou ich mutantov sme dokazali, 2¢l hatélezita dlohu v globalnej regulacii
sekundarneho metabolizmu v S. aureofaciens CCM@g88ne produkcie auricinu.

Vedecké prace uvedené na internete

1, Sekvencia auricinového klastra, 29 395 bp, péslado databaza GenBank
(www.ncbi.nlm.nih.gov) pod ndzvom: Kormanec, Jadovakova, Renata - Feckovidubomira —
Kutas, Peter - Seikova; Beatrica - Homerova, DagmaiReZuchova, Bronislava: Streptomyces
aureofaciens CCM3239 auricin deoxysugar tailoringsynthetic genes. GenBank Acc. No.
FJ479754.

Prezentécie na vedeckych podujatiach
1, Feckoval., Novakova, R., Kutas, P., Kormanec, J.: The gameoding gama-butyrolactone

autoregulator-receptor system in Streptomyces éacems CCM3239. Zbornik abstraktov, XXI.
Biochemicky zjazd,Ceské Budjovice, Ceska Republika, 2008, p. 97. ISBN 80-86313-21-2.
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2, Kuta§, P., Novakova, R., Feckoua, Bistakova, J., Kormanec, J.: Characterizatibmene
cluster for polyketide antibiotic auricin in Streptyces aureofaciens CCM3239. Zbornik
abstraktov, XXI. Biochemicky zjazd,eské Budjovice, Ceska Republika, 2008, p. 96. ISBN 80-
86313-21-2.

24.) Molekularne mechanizmy kontroly integrity mitochondrii v eukaryotickych bunkach
(Molecular mechanisms implicated in the control matochondrial integrity in eukarytic cells )

Zodpovedny rieSitd’: Eva Kutejova

Trvanie projektu: 1.6.2008 / 31.12.2010

Evidenéné ¢&islo projektu:  APVV-0024-07

Organizécia je nie

koordinatorom projektu:

Koordinator: Prof. RNDr.Jozef Nosek, DrSc., Katedra biochémi&pBovedecka

fakulta, UK Bratislava
Pocet spoluriesSitd’skych 0
institacii:
Finanéné zabezpéenie:  APVV - 848000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Boli pripravené expresné systémy Candida parapsilasn proteazy s His-tagom a GFP fuziou.
Bola potvrdena lokalizacia tejto proteazy v mitoetioach. Ziskali sme krystaliky proteolytickej
doményludskej Lon proteazy ako aj difrékeé data pre tieto krystaly. V spolupraci s labaiatt
Dr. Jitiho Janaty na Mikrobiologickom Ustave AUR sa dokodili $tudia prvého kontaktu
mitochondrialnej procesujucej peptidazy s mitoch@idou presekvenciou a publikacia bola
zadana do tke v Journal of Molecular Biology. Bola editovandidka v zahrarinom
vydavatéstve, ktorej bola publikovana kapitola o Lon praiséh.

Kniha

Eva Kutejova

ATP-Dependent Proteases

ISBN 978-81-308-0282-4

Research Signpost, Trivandrum - 695023, Keralaalndi

Kapitola v knihe
Gabriela Ondrovicov4, Vladena Hlinkova, Jacob Bauret Eva Kutejova
Lon: An ATP-dependent protease with diverse (ptgot) functions in the cell pp.1-40

25.) Molekularno-biologick&d charakterizacia spold@enstiev kvasiniek vo vyrobe typickych
slovenskych vin(Molecular characterization of yeast communitiestiee production of typical
Slovak wines)

Zodpovedny rieSitd’: Domenico Pangallo

Trvanie projektu: 1.6.2008 / 31.12.2010

Evidenéné ¢&islo projektu:  APVV-0219-07

Organizacia je nie

koordinatorom projektu:

Koordinator: RNDr. Tomas Kuchta, DrSc.; Vyskumny Ustav Potrassikgt
Pocet spoluriesitd’skych 0

institacii:
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Finanéné zabezpéenie:  APVV - 321000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Pripravila sa modelova vinna mikrofermentacia szgou hrozna odréd Frankovka a Veltlin. Z
jednotlivych krokov fermentacie sa izolovali kvdsna baktérie: (G) z boltuhrozna, (M1) z
cerstvo vylisovaného mustu, (M2) z priebehu fermeiet& 7. az 10. dea (M3) z vykvaseného
mustu po filtracii.

26.) Uloha katalazo-peroxidazovych génov mikrobialych izolatov v procesoch degradacie
organickej frakcie pevného odpadu(The role of catalase-peroxidase genes of micrabi@htes
in processes of organic fraction solid waste degtauh)

Zodpovedny rieSitd’: Bystrik Polek

Trvanie projektu: 1.9.2008 / 31.12.2010
Evidenéné ¢&islo projektu:  APVV-0444-07

Organizécia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej bioldgie SAV
Pocet spoluriesSitd’skych 1 - Slovensko: 1

institacii:

Finanéné zabezpéenie:  APVV - 318000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Odbery biologického materidlu sme robili viackratréznych miest skladky, ktord obsahovala
toxicky odpad organickych latok &azkych kovov. Pri odberoch materidlu sme postupoval
beZnymi mikrobiologickymi postupmi a technikami. Nalaciu potrebnych izolatov sme vyuzili
kombinaciu bohatych a mineralnych poéd s obsahonoxmu vodika. Na pritomnd@skatalaz a
katalaz-peroxidaz u mikrobialnych izolatov sme vijjubiochemické testy detekujuce aktivitu
uvedenych enzymov. Gény kodujuce katalazy-peroyidagenome izolatov sme potvrdili PCR.
Koldnie jednotlivych izolatov boli zaslané dOeskej zbierky mikroorganizmov Masarykovej
Univerzity Brno za telom identifikacie.

27.) Va’ah medzi Struktirou a funkciou domén ryanodinovéhoreceptora, zodpovednych za
CPVT arytmie (Structure-function relationships of the ryanodirezeptor domains involved in
CPVT arrhythmias.)

Zodpovedny riesitd’: Jozef Sevwik

Trvanie projektu: 1.2.2007 / 31.12.2009
Eviden¢né ¢&islo projektu:  APVV-0139-06

Organizacia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej biologie SAV
Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:

Finanéné zabezpéenie:  APVV - 2120000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Na zaklade predchadzajucich poznatkov o expresiubdite a purifikacii N-terminalnych
fragmentov RyR2 sme vypracovali postup pripravyulithych fragmentov. Zistili sme, Ze pre
optimalne vyazky solubilnych rekombinantnych bielkovin v monone forme je treba
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zabezpéit nizku teplotu kultivacie (16 — 18 °C) s adekvatngradzenim kultivé&nej doby (20-24
hodin), nizku koncentraciu indéeého ¢inidla (10 - 30 uM IPTG) a Setrnd lyzu buniek v
downstream procese (BugBusteridlo).

RozSirili a skonStruovali sme paletu expresnychtaelk pre pripravu solubilnych foriem N-
terminalnych fragmentov humanneho ryanodinovéhcepteca (RyR2) v Escherichia coli.
Pomocou vektora pET 32a sme pripravili fazne bieilg typu tioredoxin-RyR2 fragment-6xHis
kotva. Rekombinantné fazne bielkoviny sa syntet&#iogio cytoplazmatického priestoru. Pripravili
sa konstrukty exprimujuce sekvencie 1-223, 1-24382, 230-606, 384-606, 391-606, 409-606.
NajvysSia expresia sa dosiahla u konStruktov 238)-884-606, 391-606 a 409-606. Pritonmthos
monomeérov sa potvrdila u konStruktov 384-606 a 808-vo fuzii s tioredoxinom (Trx_384-606,
Trx_409-606) po dobu 12-36 hodin pomocou IMAC agé] filtracie. Dosid sa podarilo pripravi
kryStalicka formu fragmentu Trx_384-606 v 1.5 M Bi@4, 2% PEG 8000, pH 7.0 s rozmermi
priblizne 0.2 x 0.1 x 0.04 mm. Krystaly, testovareédifraktometri Bruker vo Viedni nedifraktovali.
Krystaly N-terminalneho peptidu 410 - 438 pripragen 30% propanole, 0.2 M MgClI2, 0.1 M
Hepes, pH ~7 difraktovali s rozlisenim ~ 3 A avimk kompletné zmeranie difr&tkych dat je
potrebné zlepsiich kvalitu.

Pripravili sme aj fragmenty 1-702, 384-606 a 396-6@z fuzneho partnera iba s 6xHis kotvou na
C-konci, exprimované do cytoplazmatického priestarupET 28a vektore. Tieto konStrukty
vykazovali nizke hladiny expresie.

Okrem N-terminalneho segmentu RyR2 sme pracovad egntralnym segmentom, v ktorom sa
nachadzaju aminokyseliny zodpovedné za srdcovimaryh iné kardiovaskularne choroby. Tento
segment bol pripraveny syntézou (GenScript, USA)mé&cou programu Pfam a predikcie
sekundarnej Struktlry sme navrhli Styri Useky —420225, 2202-2360, 2202-2404 a 2458-2625 pre
klonovanie a naslednd expresiu samostatne ako a0 s tioredoxinom. Zatia pripravené
konStrukty 2044-2225 a 2202-2404 boli naklonovaaéHBT 26b s 6xHis na C-konci bez fazneho
partnera a 2458-2625 bol naklonovany do pET 3&aredoxinom na N-konci.

Prezentacia dosiahnutych vysledkov:

5th Conference on Recombinant Protein Productidr2@ September 2008, Alghero, Italy. Poster.
.,Recombinant production of the human RyR2 fragmdatsstructural studies.” Hostinova Eva,
Hlinkova Vladena, Gasperik Juraj, Urbanikolébica, Zahradnikova Alexandra, Sév Jozef.
Abstrakt in: Abstract book, P32, str. 104.

XXI. Biochemicky sjezdCSSMB, 14-17. september 2008eské BudejoviceCeska republika.
Poster. ,Cloning, expression, purification and tajlgzation of domains of human ryanodine
receptor®. Hlinkova Vladena, Hostinovd Eva, Ga3peluraj, BorkoLubomir, Zahradnikova
Alexandra, Setik Jozef. Abstrakt in: Sbornikipdnasek a postgrJPM Tisk s.r.0. 2008, P72, str.
100.

28.) Bunkovy objem a sekrécia inzulinu (Cell volume and insulin secretion)

Zodpovedny rieSitd’: Jozef Timko

Trvanie projektu: 1.2.2007 / 31.12.2009
Evidenéné ¢&islo projektu:  APVV-0235-06
Organizécia je nie

koordinatorom projektu:

Koordinator: UEE SAV

Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:
Finan¢né zabezpéenie:

Dosiahnuté vysledky:

APVV - 470000 Sk
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V rdamci projektu sme pokéavali v microarray experimentoch, porovnavajuciimkové linie
INS-1 a INS-1Ev bazalnych a experimentalnych podkaeh.

Vzorky pre jednotlivé experimenty boli hybridizoviark Microarraycipu Whole Rat Genome
(4x44K) Oligo Microarray Kit G2534A. Po hybridizaei oskenovanfipov bola vykonana analyza
softvérom Feature extraction (Agilent), ktoréhotupeom s data poskytujuce informacie o kazdej
prébe na microarragipe a ich Statisticki vyznamnoa jednoznénog’. Pre ziskanie konkrétnych
zaujimavych génov, ktorych expresia vo vzorkachbbla signifikantne odliSna (min. 2x) sme
pouZzili GeneSpring GX softvér (Agilent), ktory zaei poskytuje moznasvyuZzitia databazy Gene
Ontology na zaradenie zaujimavych génov do prigktSskupin: molekularne funkcie, bunkové
komponenty a biologické procesy a ich jednotlivpduskupin.

Ziskanli sme data, nieKko sto génov, ktoré momentalne analyzujeme &gloin objasnenia
rézneho spravania sa buniek INS-1 a INS-1E v podkaieh bazalnych a hypotonickych a ich
vyskyt v jednotlivych metabolickych alebo fulrigch cestach (GO analyza okolo 20-60 ciest).

29.) Vyskyt, mobilizacia a propagacia génov rezisteie a virulencie u salmonelOccurence,
mobilization and dissemination of resistence amdle@nce genes among Salmonellae)

Zodpovedny rieSitd’: Jozef Timko

Trvanie projektu: 1.6.2008 / 31.5.2011

Evidenéné ¢islo projektu: LPP-0097-07

Organizacia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej biologie SAV
Pocet spoluriesitd’skych 0

institacii:

Finanéné zabezpéenie:  APVV - 215000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Prva faza rieSenia projektu sypeala (i) vo vybere vhodnych bakterialnych kioe a ich
predbeZnej charakterizacii a (ii) priprave olige k ich komplexnej genotypizacii.

V spolupraci s Narodnym refer&mym centrom pre fagotypizaciu salmonel sme vyldr@lkmeiov

S. Typhimurium ktoré pri predbeznej chararakterizacii preukazealiistenciu vé niekaol’kym
antibiotikam z réznych skupin, prejavili zvySenwryu biofilmu v in vitro teste a zarokeniesli
aspa jeden plazmid. Tieto sledované faktory predpokiadavySenu Zivotaschopnsich
majite’ov v nehostinnych podmienkach. Zaraveredstavuju riziko z lradiska ich mozného
rozSirenie v ramci baktierialnej populéacie.

V ramci pripravy oligdipu ku komplexnej genotypizacii salmonel Pabiska ich rezisteémého a
virulenéného potencialu sme rozsirili paletu sledovanydttof@av nasho pilotného oliggou o
markery plazmidovych replikaych elementov, transpozonov a integraz. Tieto srgrknam
umoznia lepSie sledovamobiliziciu a prenos dominantnych ziskanych faktorezistencie a
virulencie, ako napr. génov kodujucich rezistengidi antibiotiku alebo markerov zodpovednych
za tvorbu biofilmu alebo zvySenu nepriepusthbskteridlnej steny. Momentalne sme v Stadiu
navrhu oligoprob, ktoré okrem Ziadanej selektivily senzitivity budd kompatibilné s uz
navrhnutymi probami z predchadzajucelyu.

Publikacie v ramci rieSenia projektu

1)Majtan T, Majtan V: Class 1 Integrons and Diss@tion of Antibiotic Resistance Genes Among
Salmonellae: From PCR- to DNA Microarray-Based Aggmh. In: Yoshida K, Aoki M, Eds. DNA
Transposable Elements Research, Nova Science RenslisHauppage, NY, ISBN 978-1-60456-
531-7, p.109-131 (2008).

2)Majtan V, Majtan J, Drahovska H, Majtan T, Mapaa L: Phenotypic And Molecular
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Characterization Of Salmonella Enterica Serovarhlipoirium Human Isolates In Slovakia (1997—
2006). In: Giordano LS, Moretti MA, Eds. Salmonelidections: New Research, Nova Science
Publishers, Hauppage, NY, ISBN 978-1-60456-7353008)

Programy: SPVV

30.) ZvySenie produkinej vykonnosti producentov biologicky aktivnych labk - zlepSenie
produk énej efektivnosti kmaia Penicillium chrysogenum

Zodpovedny rieSitd’: Jan Tuiia

Trvanie projektu: 1.7.2004 / 31.3.2008

Evidenéné ¢&islo projektu: VaV 2004 SP26/028 OA 00/028 OA 03
Organizacia je ano

koordinatorom projektu:

Koordinator: Ustav molekularnej biologie SAV
Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:

Finanéné zabezpéenie:

Dosiahnuté vysledky:

Analyza expresie biosyntetickych génov pre tvorkuigilinu a produkcie u prodakého a divého
kmeia Penicillium chrysogenum, resp.cenie hladiny RNA tychto génov a dosiahnutého titra
pocas kultivacie v produlnom meédiu. Nesladne porovnanie expresnych profilowbidvoch
kmeiov v suvislosti s ich proddkou &innog’ou a rastovym profilom v danych podmienkach.

Programy: Centra excelentnosti SAV

31.) Centrum excelentnosti biochémie sacharidov

Zodpovedny riesitd’: Jozef Sevwik

Trvanie projektu: 1.1.2005/31.12.2008
Evidenéné ¢islo projektu:

Organizacia je nie

koordinatorom projektu:

Koordinator: ChU SAV

Pocet spoluriesSitd’skych 0

institdcii:

Finanéné zabezpéenie:  SAV - 100000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

V roku 2008 sme sa zamerali na pracu s acetylester@ na glukoamylazy.

Krystalizaciou rekombinantnej acetylesterazy z hibypocrea jecorina (anamorf Trichoderma
reesei) sa ziskali kryStaly dvoch tvarov, ktoré kv§eedifraktovali - tginkové (s rozmermi
200x70x70 um) alebo plattkové kryStaly (150x150x50 um). Nedifraktovali anry&taly
pripravené kokrystalizaciou enzymu so Specifickfigandami pésobiacimi ako inhibitory (xyloza,
metylxyléza, xylobi6za). Pridadvanim roahiych aditiv sa podarilo pripravkrystaly s rozmermi do
100um, ktoré difraktovali s rozlidenim 7 A. Je mézmpredpokladd Ze optimalizacia
kryStalizanych podmienok a doladenie podmienok zmrazovanigt&ov umozni zmetgootrebny
subor dat a wit’ terciarnu Struktdru enzymu.

Extracelularne glukoamylazy Glu, Gla a GIm produkod variantnymi kmami Saccharomycopsis
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fibuligera sa napriek podobnosti v primarnej StawktodliSuju svojimi enzymatickymi a fyzikalno-
chemickymi vlastnagami. VSetky tri enzymy viazu surovy Skrob, ale B&m je schopna ho aj
Stiept’. Pre pochopenie odliSnosti medzi glukoamylazami, @la a GIm a dizajn enzymu s
vlastnogsami zaujimavymi pre biotechnolégie, ktory by ziskktivitu enzymu Glu, stabilitu Gla a
schopnos Stiept” surovy Skrob ako GIm je potrebné pogmeh terciarnu Strukttiru. VAladom na
heterogenitu bielkovin, spésobenu glykozylacioudsteraz podarilo @it iba Struktdru Glu. Pre
d’alSie Studium weahu Struktary a funkcie boli okrem mutécii aminodyis vo vazbovom mieste
pre surovy Skrob pripravené aj mutanty v oblasttakéického miesta a predpokladanych
glykozylatnych miest. Krystalizovali sme wt GIm a Gla, jedantant Gla, dewamutantov GIm a
Styri mutanty Glu. Uspesna bola krystalizacia wa,Gliatich mutantov Glm a troch mutantov Glu,
ktoré sme testovali na laboratornom zdroji rontyemo Ziarenia (Bruker AXS, Delft). KryStély
mutantov Glm a Glu difraktovali po rozlidenie 2-3 Ble vziiadom na ich malé rozmery,
anizotropiu a poskodzovanie Ziarenim, neboli vhodaézmeranie kompletného suboru dat. Na
synchrotrone (EMBL c/o DESY, Hamburg) sme z krydtavt Gla zmerali subor dat s rozliSenim
1.78 A. Struktara je v $tadiu riesenia.

Programy: Iné projekty

32.) Vyvoj amylazovych pripravkov pre liehovarnicle, Skrobarenské, pivovarnicke a
pekarske vyuZitie

Zodpovedny rieSitd’: Andrej Godany

Trvanie projektu: 1.1.2008 / 31.12.2010

Eviden¢né ¢&islo projektu: 2023

Organizacia je nie

koordinatorom projektu:

Koordinator: UCM Trnava, Fakulta prirodnych vied, Katedra bibieal0gii
Pocet spoluriesSitd’skych 0

institacii:

Finanéné zabezpéenie:  MS SR - 405000 Sk

Dosiahnuté vysledky:

Na zaklade bioinfomatickou analyzy sa identifikavalbzné faktory termostabilitg-amylaz. Na
zéklade tohto pristupu boli navrhnuté nasledovnédstiicie v sekvenciia-amyldzy z
Thermococcus hydrothermalis: Y39N, Y184A, Y221F, 408, Y258D, A308D, W316Q pre
zniZzenie termostability pdd vzoru rastlinnyclx -amylaz.

Doteraz bol UspeSne pripraveny mutant Y39I; plazoeda&eny p7mY39, v ktorom bol Tyr39
(triplet TAC) vymeneny za izoleucin (triplet ATTMutécia bola dokazana sekvenovanimj’ie
mutovany gén obsahoval zmeneny nukleotidovy UseK GRCATTTGGGAC (namiesto povodnej
sekvencie GCCTTCTACTGGGAC). Tento mutant bol nautfima zaklade pritomnosti izoleucinu
v termostabilnej eubakterialnej-amylaze z Thermotoga maritima v pozicii koreSpgacej Y39 v
a -amylaze z T. hydrothemalis. Predbezny test digtpieukazal, Ze mutantnd-amylaza Y39l je
aktivna a uskutuje sa jej biochemicka charakterizacia
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Priloha & 3

Bibliografické udaje vystupov

1. Vedecké monografie vydané v domécich vydavaditvach

1. Bolvansky, M., Brindza, J., Toth, D., Bacigalova, Kerianc, R.Karelova, E.Harichova,
J., Kacaniova, M., Horcin, V., Mendel, L., Uzik, MzaStan jedly (Castanea sativa MILL.)
biologia, pestovanie, vyuZivani@lovenska pinohospodarska univerzita v Nitre, Nitra
2008. 169 s. (ISBN 978-80-552-0076-7)

2. Vedecké monografie vydané v zahratinych vydavatd’stvach

1. Kutejova, E.ATP-dependent proteas&esearch Signpost, Trivandrum - 695023, Kerala,
India 2008. 195 s. (ISBN 978-81-308-0282-4)

3. Odborné monografie vydané v domacich vydavakstvach

1. Bielikova, M. Bukovska, G. Horvath, L., Horecka, TKontrola pouzivania GMO v SR
VEDA, Bratislava 2008. 47 s. (ISBN 978-80-224-1()8-

5. Kapitoly vo vedeckych monografiach a vysokosSkoluéebniciach vydané v domacich
vydavatd’stvach

1. Ferianc, B.Simonovicova, A.: Odpowk mikroorganizmov na zmeny prostredia, pp. 37-48
in Mikrobiologia pre environmentalistoed. by A. Simonovicova, P. Feriarie. Frankova,
K. Pavlickova, E. Pieckova. Univerzita KomenskéBoatislava 2008 (ISBN 978-80-223-
2314-7)

2. Toth, D., Brindza, J., Bacigalova, K., Harichova,Klarelova, E. Kacaniova, M., Ferianc,
P.. Mikroflora gastana, pp. 123-137 i@astan jedly (Castanea sativa MILL.) bioldgia,
pestovanie, vyuZivanied. by M. Bolvansky, J. Brindza, D. Toth, K. Bgaliova, P. Ferianc
E. Karelova J. Harichova M. Kacaniova, V. Horcin, L. Mendel, M. Uzik. Slemska
polnohospodarska univerzita v Nitre, Nitra 2008 (ISBI8-80-552-0076-7)

6. Kapitoly vo vedeckych monografiach a vysokoskoluéebniciach vydané v zahraninych
vydavatd’stvach

1. Janecek, SSequence fingerprints in the evolution of thehahamylase family, pp. 45-63 in
Carbohydrate-active Enzymes - Structure, Functiad Applications ed. by K. H. Park.
Woodhead Publishing, Cambridge 2008 (ISBN 978-1684519-4)

2. Majtan, T, Majtan, V.: Class 1 Integrons and DisseminatibAmtibiotic Resistance Genes
Among Salmonellae: From PCR- to DNA Microarray-Bhsgproach, pp. 109-131 DNA
Transposable Elements Researeld. by K. Yoshida, M. Aoki. Nova Science Publishe
August 2008, LANCASTER LA1 4XS, United Kingdom. B)JSBN 978-1-60456-531-7)

3. Ondrovicova, G.Hlinkova, V, Bauer, J.Kutejova, E. Lon: An ATP-dependent protease
with diverse (pleoptropic) functions in the celh.[d-40 inATP-dependent proteasexs]. by
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E. Kutejova Research Signpost, Trivandrum - 695023, Keraldial 2008 (ISBN 978-81-

308-0282-4)

9. Vedecké prace wasopisoch evidovanych

a/ v Current Contents

doplnky za rok 2007
1. Pavlendova, N.Muchova, K, Barak, I. Chromosome Segregation in Bacillus subtilis.
(2007)Folia Microbiol. 52: 563-572 (0.989 - IF2007)
rok 2008
2. Barak, I, Muchova, K, Wilkinson, A.J., O Toole, P.J., Pavlendova, INpid spirals in

10.

Bacillus subtilis and their role in cell divisiof2008)Mol. Microbiol. 68: 1315-1327 (5.462
- IF2007)

Bernroitner, M.,_Zamocky, M.Pairer, M., Furtmuller, P.G., Peschek, G.A., @ein C.
Heme-copper oxidasesand their electron donors enalyacterial respiratory electron
transport. (2008Chem. Biodiverss(10): 1927-1961 (1.420 - IF2007)

Bujdakova, H., Paulovicova, E., Borecka-Melkuso$a, Gasperik, J.Kucharikova, S.,
Kolecka, A., Lell, C., Jensen, D.B., Wurzner, Rho@at Jr, D., Pichova, E. Antibody
response to the 45 kDa Candida albicans antigem ianimal model and potential role of
the antigenin adherence. (2008Med. Microbiol 57(12): 1466-1472 (2.091 - IF2007)

Farkasovska, J.Godany, A.The Lysis System of the Streptomyces aureofackimsge
ul/6. (2008)Curr. Microbiol. 57(6): 631-637 (1.167 - IF2007)

Florek, P, Muchova, K, Pavelcikova, P.Barak, I. Expression of functional Bacillus
SpolISAB toxin-antitoxin modules in Escherichiaicg2008) FEMS Microbiol. Lett.278
177-184 (2.274 - IF2007)

Franekova, V. Baliova, M, Jursky, F.Truncation of human dopamine transporter by
protease calpain. (2008)eurochem. Int52: 1436-1441 (2.975 - IF2007)

Godany, A, Vidova, B, Janecek, S.The unique glycoside hydrolase family 77
amylomaltase from Borrelia burgdorferi with onlytalgtic triad conserved. (2006)EMS
Microbiol. Lett.284(1): 84-91 (2.274 - IF2007)

Harraghy, N., Homerova, DHerrmann, M., Kormanec, Mapping the transcription start
point of the Staphylococcus aureus eap, emp and prmemoters reveals a conserved
sequence that is essential for expression of theses. (2008). Bacteriol.190(1): 447-451
(4.013 - IF2007)

Hlinkova, V. Xing, G.X., Bauer, J.Shin, Y.J., Dionne, |., Rajashankar, K.R., B&IID.,
Ling, H. Structures of monomeric, dimeric and trimmePCNA: PCNA-ring assembly and
opening. (2008Acta Crystallogr. DD64: 941-949 (2.620 - IF2007)
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11.Homerova, D, Halgasova, l..Kormanec, JCascade of extracytoplasmic function sigma
factors in Mycobacterium tuberculosis: identificati of a SigJ-dependent promoter
upstream of sigl. (2006H)EMS Microbiol. Lett280(1): 120-126 (2.274 - IF2007)
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Priloha ¢. 4
Udaje o pedagogickefginnosti pracoviska

Semestralne prednasky:

Mgr. Vladena Bauerova, PhD.

Nazov semestr. predmetu: N-mBVI-114 Struktdra &éisbioaktivnych proteinov.

Patet hodin za tyzde 2

Patet hodin za semester: 4

Nazov katedry a vysokej Skoly: Prirodovedecka fikUIK, Katedra mikrobiologie a viroldgie

Ing. Andrej Godany, CSc.

Nazov semestr. predmetu: Génové manipulacie

Patet hodin za tyzde 2

Patet hodin za semester: 24

Nazov katedry a vysokej Skoly: Fakulta prirodnyeddMJCM, Katedra biotechnolégii

Ing. Andrej Godany, CSc.

Nazov semestr. predmetu: Molekularna biologia |

Patet hodin za tyzde 2

Patet hodin za semester: 24

Nazov katedry a vysokej Skoly: Fakulta prirodnyeddMJCM, Katedra biotechnolégii

Ing. Andrej Godany, CSc.

Nazov semestr. predmetu: Molekularna biologia

Patet hodin za tyZzde 4

Patet hodin za semester: 48

Nazov katedry a vysokej Skoly: Univerzita sv. Cyid Metoda v Trnave, Katedra biotechnologii

Ing. Andrej Godany, CSc.

Nazov semestr. predmetu: Rekombinantné DNA teclyimI|6

Patet hodin za tyZzde 4

Patet hodin za semester: 48

Nazov katedry a vysokej Skoly: Fakulta prirodnyeddMJCM, Katedra biotechnolégii

Ing. Stefan Jardek, DrSc.

Nazov semestr. predmetu: Biochemické déata a&typo

Patet hodin za tyzde 1

Patet hodin za semester: 13

Nazov katedry a vysokej Skoly: Univerzita sv. Cyid Metoda v Trnave, Katedra biotechnoldgie,
FPV

Ing. Stefan Jardek, DrSc.

Nazov semestr. predmetu: Proteinoveé inzinierstvo

Patet hodin za tyzde 2

Patet hodin za semester: 26

Nazov katedry a vysokej Skoly: Univerzita sv. Cyd Metoda v Trnave, Katedra biotechnolégie,
FPV

Ing. Stefan Jardek, DrSc.

Nazov semestr. predmetu: Proteomika
Patet hodin za tyzde 2
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Patet hodin za semester: 26
Nazov katedry a vysokej Skoly: Univerzita sv. Cyid Metoda v Trnave, Katedra biotechnologie,
FPV

Mgr. Cubos Kucar, PhD.

Nazov semestr. predmetu: Bioinformatika

Patet hodin za tyzde 2

Patet hodin za semester: 26

Nazov katedry a vysokej skoly: Prirodovedecka fekUIK, Katedra molekuléarnej biologie

Mgr. Cubos Kucar, PhD.

Nazov semestr. predmetu: Bioinformatika 2

Patet hodin za tyzde 2

Patet hodin za semester: 26

Nazov katedry a vysokej Skoly: Prirodovedecka fekUIK, Katedra molekuléarnej biologie

Prof. Ing. Jozef Timko, DrSc.

Nazov semestr. predmetu: Metody a techniky génowyahipulacii

Patet hodin za tyzde 1

Patet hodin za semester: 4

Nazov katedry a vysokej skoly: Slovensk&mpuhospodarska univerzita v Nitre, Fakulta
biotechnologie a potravinarstva

Semestrélne c¥enia:

Mgr. Matus Hajduk

Nazov semestr. predmetu: Bioinformatika

Patet hodin za tyZzde 13

Pcatet hodin za semester: 26

Nazov katedry a vysokej Skoly: Prirodovedecka fekUIK, Katedra molekuléarnej biologie

Ing. Stefan Jarsek, DrSc.

Nazov semestr. predmetu: Biochemické data a &typo

Patet hodin za tyzde 1

Pcatet hodin za semester: 13

Nazov katedry a vysokej Skoly: Univerzita sv. Cyd Metoda v Trnave, Katedra biotechnolégie,
FPV

Ing. Stefan Jardek, DrSc.

Néazov semestr. predmetu: Proteinové inzinierstvo

Patet hodin za tyzde 2

Patet hodin za semester: 26

Nazov katedry a vysokej Skoly: Univerzita sv. Cyid Metoda v Trnave, Katedra biotechnologie,
FPV

Mgr. Cubos Kucar, PhD.

Nazov semestr. predmetu: Bioinformatika

Patet hodin za tyzde 2

Patet hodin za semester: 26

Nazov katedry a vysokej Skoly: Prirodovedecka fekUIK, Katedra molekuléarnej biologie
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Mgr. Cubos Kucar, PhD.

Nazov semestr. predmetu: Bioinformatika 2

Patet hodin za tyzde 2

Patet hodin za semester: 26

Nazov katedry a vysokej Skoly: Prirodovedecka fekUIK, Katedra molekuléarnej biologie

Mgr. Lucia Krakova

Nazov semestr. predmetu: Molekularna biologia 1

Patet hodin za tyzde 2

Patet hodin za semester: 26

Nazov katedry a vysokej Skoly: Prirodovedecka fekUIK, Katedra molekuléarnej biologie

Mgr. Jana Novakova

Nazov semestr. predmetu: Molekularna biologia 1

Patet hodin za tyzde 2

Patet hodin za semester: 26

Nazov katedry a vysokej Skoly: Prirodovedecka fekUIK, Katedra molekuléarnej biologie

Mgr. Matej Stano

Nazov semestr. predmetu: Bioinformatika

Patet hodin za tyZzde 13

Patet hodin za semester: 26

Nazov katedry a vysokej Skoly: Prirodovedecka fekUIK, Katedra molekuléarnej biologie

Seminare:

RNDr. Cubica Urbanikovéa, CSc.

Nazov semestr. predmetu: FEBS Advanced Course aragbd Methods in Protein Crystallization
Il

Patet hodin za tyzde 12

Patet hodin za semester: 12 ) o

Nazov katedry a vysokej Skoly: Jiteska UniverzitaCeské Budjovice, CR, Ustav fyzikalni
biochemie

Terénne c\vienia:

Preddiplomova prax:

Mgr. Vladena Bauerova, PhD.

Néazov semestr. predmetu: Diplomova praca

Patet hodin za tyzde 2

Patet hodin za semester: 18

Nazov katedry a vysokej Skoly: Prirodovedecka fikUIK, Katedra molekularnej biologie

Mgr. Cubos Ku¢ar, PhD.

Néazov semestr. predmetu: Preddiplomova prax

Patet hodin za tyzde 40

Patet hodin za semester: 120

Nazov katedry a vysokej Skoly: Prirodovedecka fekUIK, Katedra molekularnej biologie
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Ing. Eva Kutejova, CSc.

Nazov semestr. predmetu: Proteolyza v mitochondriac

Patet hodin za tyzde 40

Patet hodin za semester: 120

Nazov katedry a vysokej Skoly: Prirodovedecka fekUIK, Katedra molekularnej biologie

Individualne prednasky:

RNDr. Imrich Barak, DrSc.

Nazov semestr. predmetu: Pokité prednasky

Patet hodin za tyZzde O

Patet hodin za semester: 2

Nazov katedry a vysokej Skoly: Prirodovedecka fekUIK, Katedra molekuléarnej biologie

RNDr. Nora HalgaSova, PhD.

Nazov semestr. predmetu: Vybrané kapitoly z mokeidj biologie

Patet hodin za tyzde 2

Patet hodin za semester: 2

Nazov katedry a vysokej Skoly: Univerzita Komenske&ltBratislave, Prirodovedeckd fakulta UK,
Katedra molekularnej biologie

Mgr. Cubos Ku¢ar, PhD.

Néazov semestr. predmetu: Molekularna fylogenetarkalyza

Patet hodin za tyzde 2

Patet hodin za semester: 2

Nazov katedry a vysokej Skoly: Slovenska zdravé@ieniverzita v Bratislave, Narodné refefeé
centrum pre prevenciu HIV/AIDS

RNDr. J&n Kormanec, DrSc.

Nazov semestr. predmetu: Vybrané kapitoly z mokeidj biologie

Patet hodin za tyZzde O

Patet hodin za semester: 2

Nazov katedry a vysokej Skoly: Prirodovedecka fakUK, molekularnej bioldgie

Mgr. Matej Stano

Nazov semestr. predmetu: Simulteeous fitting oftieae PCR data with efficiency of
amplification modelled as Gaussian function of éaftorescence

Patet hodin za tyzde 2

Patet hodin za semester: 2

Nazov katedry a vysokej Skoly: Prirodovedecka fekUIK, Katedra molekularnej biologie

Mgr. Matej Stano

Nazov semestr. predmetu: Simulteeous fitting oftieze PCR data with efficiency of
amplification modelled as Gaussian function of ¢éaftuorescence

Patet hodin za tyzde 1

Pcatet hodin za semester: 1

Nazov katedry a vysokej Skoly: Slovenska zdraviétmigniverzita v Bratislave, Oddelenie
experimentalnej a aplikovanej genetiky

RNDr. Cubica Urbanikova, CSc.
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Nazov semestr. predmetu: FEBS Advanced Course aagbd Methods in Protein Crystallization
Il

Patet hodin za tyzde 1

Patet hodin za semester: 1 ) o

Nazov katedry a vysokej Skoly: Jiteska UniverzitaCeské Budjovice, CR, Ustav fyzikalni
biochemie
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Priloha & 5

Udaje o medzinarodnej vedeckej spolupraci

(A) Vyslanie vedeckych pracovnikov do zahramia na zaklade dohéd:

Krajina Druh dohody
MAD, KD, VTS Medzilustavna Ostatné
Meno Patet dni Meno Patet dni Meno Patet dni
pracovnika pracovnika pracovnika
Cesko Marcela Eva Kutejova LCubica
Muadra 40 36 Urbanikova 4
Dansko Stefan 5
Janéek
Holandsko Lubica 4
Urbanikova
Nemeck Marian 60
FarkaSovsky
LCubica 6
Urbanikova
Pad’sko Marcela 5
Mudra
Rakusko Vladena 1
Bauerova
Svagiarsko Vladena 4
Bauerova
USA Tor_n(,s\s 365
Majtan
Velrka Jacob Bauer
o 5
Britania
Patrik Florek 28
Stefan 4
Janéek
Cubos K'ucar
Gabriela 5
Ondroviova
LCubica 4
Urbanikova
Potetvyslan) 4 40 1 36 15 507
spolu
(B) Prijatie vedeckych pracovnikov zo zahrantia na zaklade dohod:
Krajina Druh dohody
MAD, KD, VTS Medziustavna Ostatné
Meno Paet dni Meno Patet dni Meno Patet dni
pracovnika pracovnika pracovnika
Madarsko |Csaba
: 5
Bagyinka
USA Stephen Lory 2
Paocet prijati 1 5 1 >
spolu
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(C) Ukast’ pracovnikov pracoviska na konferenciach v zahrari (nezahrnutych v "A"):

Krajina Nazov konferenc Meno pracovnika Ret dni
Argentina Conference on Ticks Imrich Barak
Cesko Biochemicky sjezd Vladena Bauerova
Biochemicky sjezd Imrich Barak 3
Biochemicky sjezd Jacob Bauer
Maria Butkova 4
Biochemicky sjezd  [Cubomira Feckova 3
Biochemicky sjezd Peter Ferianc
Jana Godtikova 4
Janka Harichova 4
Biochemicky sjezd Dagmar Homerova
Biochemicky sjezd Edita Karelova 4
Biochemicky sjezd Daniela Krdkova 3
Peter Kuta$ 3
Biochemicky sjezd Eva Kutejova 3
Vladimir Leksa 3
Gabriela Ondroviova 3
Bystrik Polek 4
Biochemicky sjezd Beatrica Sdkova 3
Biochemicky sjezd Barbora Vidova 3
FEBS Advanced courgMartina Gerova 8
PLC08-002
FEBS Advanced CourdCubica Urbanikova 8
PLC08-002
RNA Club Imrich Barak 1
Katarina Muchova 1
Cudmila Vavrova 1
XXI. biochemicky sjezdGabriela Bukovska 4
Martina Gerova 4
Nora Halgaova 4
Jana Ugafakova 4
Finsko Peroxidase 2008 Marcel Zamocky
Korejska republika 2008 ABS Stefan Jégle 6
Nemecki Ehrlich ll- 2nd World  {Jozef Simdth 3
Conference
Norskc Bacell Imrich Barak 2
Zuzana Chromikova 3
Pad’sko Central European Tatiana Krakova 3
Congress of the Life
Sciences
EUROBIOTECH 2008| Jozef Timko 3
The 6th TID Workshog Vladena Bauerova
Rumunsko 2nd National ApitheragJozef Simuth 4
Congress
Slovensko Prirodné ohniskové [Imrich Barak 3
nakazy
Magdaléna Luk&ova 3
Denisa Mullerova 3
XVI. Medzinarodnd |Katarina Bilikova 3
konferencia
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zlepSovattov
Svédsko EMBRACE - Lubos Kucar 2
WebServices
Taliansko EFB Meeting Imrich Barak
Katarina Muchova
Nada Pavlendoy 3
EMBnet Conference [CuboS$ Kucar 3
2008
Matej Stano 3
GMO Analaysis Marcela Bielikova 4
Conference
GMO Analysis Gabriela Bukovska
Conference
RPP Eva Hostinova
Spores conference Imrich Barak
Daniela Krajikova 3
Denisa Mullerova 3
Nada Pavlendoy 2
Stanislava ReSetarova 3
USA ICAD Jozef Sesik 7
Verka Britania 3rd European Katarina Bilikova 4
Conference of
Apidology EurBee3
Jozef Simuth 4

Skratky pouzité v taldke C:

Biochemicky sjezd - XXI. Biochemicky sjextSSMB

2008 ABS - 2008 Agricultural Biotechnology Sympasiu

2nd National Apitherapy Congress - 2nd NationaltAgiapy Congress, Expo and Workshops with
International Parcipation

3rd European Conference of Apidology EurBee3 -Budopean Conference of Apidology EurBee3
Bacell - Bacell

Biochemicky sjezd - XXI. Biochemicky sjezd

Central European Congress of the Life Sciencestr@leEuropean Congress of the Life Sciences,
Eurobiotech 2008

Conference on Ticks - 6th International Conferemiedicks and Tick-borne Pathogens

EFB Meeting - The 5th EFB Meeting on Recombinamat&n Production

Ehrlich ll- 2nd World Conference - Ehrlich II- 2Mlorld Conference, Celebrating the 100th
Anniversary of the Nobel Prize Award to Paul Ehrlic

EMBnet Conference 2008 - EMBnet Conference 2008) Adniversary Celebration, Leading
Applications and Technologies in Bioinformatics

EMBRACE - WebServices - Understanding, creating @mploying EMBRACE compliant
WebServices

EUROBIOTECH 2008 - Central European Congress & Bi€iences EUROBIOTECH 2008,
Krakow

FEBS Advanced cource PLC08-002 - Advanced methmodsacromolecular crystalization lil,
Nové Hrady

FEBS Advanced Course PLC08-002 - FEBS Advancedseoddvanced methods in protein

118



Sprava o einnosti organizacie SAV

crystallization 11l

GMO Analaysis Conference - 1st Global Conferenc&MO Analysis, JRC European
Commission

GMO Analysis Conference - 1st Global Conferenc&dO Analysis, JRC European Commission
ICAD - International conference on Alzheimers dsea

Peroxidase 2008 - 8th International Peroxidase $gmm

Prirodné ohniskové ndkazy - Prirodné ohniskové njdka

RNA Club - RNA Club

RPP - 5th Conference on Recombinant Protein Pramfuct

Spores conference - 3rd European Spores Conference

The 6th TID Workshop - The 6th TID Workshop StruatiBiology with Synchrotron Radiation
XVI. Medzinarodna konferencia zlepSoviaie -

XXI. biochemicky sjezd - XXI. Biochemicky sjezd
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